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1.

DEFINIGOES, SIGLAS E ABREVIATURAS

1.1. Defini¢oes

Marcadores Genéticos Minimos CODIS (13 CODIS Core loci): D3S1358, D5S818,
D7S820, D8S1179, D13S317, D16S539, D18S51, D21S11, CSF1PO, FGA, THO1,
TPOX e VWA.

Administrador CODIS: Perito responsavel pela administragao e seguranca do Banco
de Perfis Genéticos e que cumpre requisitos de experiéncia e capacitagao especificos.
Alelo requerido: Alelo(s) especifico(s) de um perfil genético que deve(m)
obrigatoriamente coincidir em um segundo perfil para que o CODIS registre um match.

e Amostras de referéncia: Amostras oriundas de pessoas devidamente identificadas.
e Amostras questionadas: Amostras bioldgicas de identidade desconhecida.
e Analista CODIS: Perito que realiza tarefas de analista CODIS e que possui

treinamento compativel (curso de analista ou administrador CODIS).

Anonimizagao: utilizacdo de meios técnicos razoaveis e disponiveis no momento do
tratamento, por meio dos quais um dado perde a possibilidade de associacao, direta
ou indireta, a um individuo;

Busca Familiar: Busca deliberada, intencional em base de dados de DNA oficial, para
fins criminais, podendo utilizar marcadores autossémicos, sexuais e/ou de linhagem,
utilizando o programa CODIS (ou outro programa equivalente) e configuracoes
especificas para detectar, classificar e ordenar estatisticamente uma lista de
candidatos em potencial que poderiam indicar individuos com vinculo biolégico
proximo (pai/mae, filho/filha, irmao/irma) com a pessoa de interesse, fonte da amostra
questionada.

Dado anonimizado: dado relativo a titular que ndo possa ser identificado,
considerando a utilizacdo de meios técnicos razoaveis e disponiveis na ocasido de
seu tratamento;

Casos abertos: Casos que possuam apenas amostras questionadas ou apenas
amostras de referéncia.

Casos fechados: Casos que possuam amostras questionadas e as respectivas
referéncias para comparacao.

Eletroferograma: registro grafico obtido do exame dos fragmentos de DNA em um
analisador genético, a partir do qual é possivel se obter o perfil genético.

Individuos cadastrados criminalmente: individuos pertencentes as categorias
Condenado, Identificado Criminalmente, Decisdo Judicial ou RMI.

Match: termo utilizado pelo software CODIS equivalente ao termo em portugués
“coincidéncia”, o qual indica uma vinculacao entre dois ou mais perfis genéticos que
demonstram compatibilidade entre si de acordo com os critérios de busca utilizados.

Perfil genético: Conjunto de resultados obtido a partir da analise de marcadores
genéticos especificos de uma determinada amostra bioldgica (relacao de marcadores
genéticos e respectivos alelos observados na analise).

Rank: termo utilizado pelo software CODIS equivalente ao termo em portugués
“vinculo genético”, o qual indica uma vinculagao entre um perfil genético e uma arvore
genealdgica que demonstram compatibilidade entre si de acordo com os critérios de
busca utilizados.



2.

o Referéncia Direta: amostra obtida a partir de um material de uso pessoal de uma
pessoa identificada ou retirada diretamente dela (ex. amostras oriundas de exames
laboratoriais).

o Restos Mortais: constituem-se do proprio cadaver ou de partes deste, das ossadas
e de cinzas provenientes de sua cremacao.

e Suabe oral: Dispositivo composto de uma haste e uma extremidade com material
absorvente, utilizado para coleta indolor de células da mucosa bucal.

e Vestigios: amostras bioldgicas coletadas em vitimas ou em locais de crime, ou que
possam ser associadas a estes, conforme preceitua o Cédigo de Processo Penal.

1.2. Siglas e Abreviaturas

BNPG: Banco Nacional de Perfis Genéticos.

BPG: Banco de Perfis Genéticos.

CG-RIBPG: Comité Gestor da Rede Integrada de Bancos de Perfis Genéticos.
CODIS: programa computacional Combined DNA Index System (versdao em uso),
desenvolvido pelo Federal Bureau of Investigation (FBI), utilizado para gerenciar os
bancos de perfis genéticos que fazem parte da RIBPG.

LGPD: Lei Geral de Protecao de Dados Pessoais

RIBPG: Rede Integrada de Bancos de Perfis Genéticos.

RMI: Restos Mortais Identificados

RMNI: Restos Mortais Nao Identificados

INTRODUGAO

A Rede Integrada de Bancos de Perfis Genéticos (RIBPG) é uma iniciativa conjunta
do Ministério da Justica e Seguranga Publica e das Secretarias de Segurancga Publica
Estaduais e Distrital e tem por objetivo propiciar o intercAmbio de perfis genéticos de
interesse da Justica, obtidos em laboratérios de pericia oficial.

Concebida em 2009, prevendo a adesao das diversas Unidades da Federacao por
meio de Acordos de Cooperagao Técnica, a RIBPG foi formalizada por meio do Decreto n°
7.950, de 12 de margo de 2013 (atualizado pelo Decreto 9.817 de 2019). A RIBPG destina-
se a subsidiar a apuracgao criminal e a identificacao de pessoas desaparecidas e conta com
um Comité Gestor (CG-RIBPG), cuja finalidade é promover a coordenagao das ac¢des dos
orgaos gerenciadores de banco de perfis genéticos (BPGs) e a integracao dos dados nos
ambitos da Uni&o, dos Estados e do Distrito Federal, sendo normatizado por um Regimento
Interno que define sua organizagdo e competéncia. As diretrizes de funcionamento dos
BPGs, bem como suas regras, sao definidas por meio de Resolugdes do CG-RIBPG
publicadas no Diario Oficial da Unido, sendo atualizadas sempre que necessario.

Para ser util na apuragao criminal, a RIBPG depende da devida insergéo de perfis
genéticos das seguintes categorias: vestigios, condenados, identificados criminalmente,
restos mortais identificados e individuos cadastrados por decisdes judiciais.

Os vestigios (amostras biolégicas coletadas em vitimas ou em locais de crime, ou
que possam ser associadas a estes, deixadas pelos infratores), sejam eles de casos
abertos ou fechados, podem ser confrontados entre si, 0 que permite a detec¢ao de crimes



seriais. Também podem ser identificados por meio do confronto com os perfis genéticos
dos individuos cadastrados nos termos da legislacdo vigente, bem como nas demais
situacdes previstas nas Resolugdes do CG- RIBPG.

A busca e eventual identificagdo de pessoas desaparecidas pode ocorrer mediante
a alimentacao sistematica dos perfis genéticos de quatro tipos diferentes de amostras
biologicas: restos mortais ndo identificados, pessoas de identidade desconhecida,
referéncias diretas de pessoas desaparecidas e familiares de pessoas desaparecidas.

A fim de garantir o sigilo das informacbes e atender as determinagdes legais,
incluindo o respeito a Lei Geral de Protecdo de Dados Pessoais (LGPD), os Bancos de
Perfis Genéticos que compdem a RIBPG utilizam dados anonimizados, ou seja, os perfis
genéticos sdo armazenados em bancos de dados dissociados de informacgdes
identificadoras dos individuos a partir dos quais foram gerados. O processo de
anonimizagado dos dados contidos nos bancos apenas € revertido quando ocorre uma
coincidéncia envolvendo o perfil genético nele armazenado. Neste momento, o laboratério
detentor dos dados identificadores informa as instadncias competentes sobre as
caracteristicas e origem do perfil genético.

Este Manual visa orientar e padronizar os procedimentos realizados na RIBPG, de
forma a promover uma maior seguranca e confiabilidade dos dados armazenados e dos
resultados encontrados, assim como assegurar o uso dessa tecnologia em conformidade
com os limites previstos na legislagao brasileira em vigor.

3. LABORATORIOS PARTICIPANTES DA RIBPG

3.1. Critérios de admissao de laboratérios na RIBPG

E necessario o atendimento de requisitos minimos para um laboratério de pericia
oficial de genética forense participar da RIBPG, os quais sdo definidos em Resolugao
especifica.

3.2. Requisitos quanto aos procedimentos e metodologias, desde a coleta e
armazenamento de vestigios até a emissao do laudo pericial

A publicacdo de normas e recomendacgdes de garantia da qualidade, bem como a
padronizagdo de conduta para laboratérios de genética forense visam assegurar a
qualidade, a integridade, a seguranca e a competéncia dos laboratérios, seguindo
parametros internacionais, para a realizacdo dos exames de DNA cujos perfis genéticos
irdo compor os bancos de dados. A demonstragdo de dominio ou o controle sobre os
fatores que afetam a qualidade e a credibilidade dos resultados produzidos em laboratérios
de DNA forense faz-se necessaria, nao pelo carater punitivo de exclusdo da possibilidade
de insercao de informagéo, mas como medida instrutiva de monitoramento, corregéo e
minimizacao de erros, considerando que o usuario do banco tem como segura e confiavel
a informacéo ali armazenada. Os procedimentos e metodologias minimos requeridos para
cada laboratdrio estdo descritos em Resolugao especifica do CG-RIBPG e em legislagao
vigente.



3.3. Do nao cumprimento dos requisitos da RIBPG

No caso de ndo cumprimento dos requisitos estipulados nos Manuais, Resolugdes e
outros documentos da RIBPG, o Comité Gestor podera suspender temporariamente o
compartilhamento dos perfis genéticos produzidos pelo laboratério com o BNPG até que
as irregularidades sejam sanadas. O conhecimento de tal descumprimento pode se dar a
partir de auditorias ou qualquer outro meio que formalize a ndo conformidade do laboratério
e/ou respectivo banco de perfis genéticos com os normativos da RIBPG.

4. ADMINISTRADOR DO BNPG

O administrador do BNPG e seu respectivo substituto, designados pelo Ministro de
Estado da Justica e Seguranca Publica, deverao cumprir os requisitos estabelecidos pelo
Decreto n® 7.950/2013, bem como ter completado, com sucesso, o treinamento formal de
administrador de banco de perfis genéticos.

O administrador do BNPG, ou seu substituto, devera participar das Conferéncias da
RIBPG.

IMPORTANTE! A critério da gestdo do BNPG, mais de um administrador substituto pode
ser designado. Todos os substitutos deverao possuir os mesmos requisitos para assumir a
funcido e responsabilidades do administrador titular, com excecdo da representagdo no
CGestor da RIBPG, que ¢é definida de acordo com o estabelecido no Decreto 7.950/2013
e Regimento Interno do CGestor da RIBPG.

4.1. Responsabilidades do administrador do BNPG

Incumbe ao administrador do BNPG e seu substituto, executando ou
supervisionando:

garantir o cumprimento das normas estabelecidas neste Manual;

exercer o controle de acesso ao BNPG;

garantir o sigilo dos dados armazenados;

controlar as configuragbes do banco de perfis genéticos quando estabelecidas pelo

CG-RIBPG;

e notificar o Comité Gestor caso tome conhecimento de que laboratério da RIBPG
deixou de cumprir os requisitos constantes em Resolu¢ao vigente do Comité Gestor
que trata de requisitos de auditorias e de qualidade;

e encaminhar aos administradores dos bancos estaduais, distrital ou federal

notificagbes para a retirada de perfis genéticos;

examinar os relatérios gerados pelo CODIS, tomando as devidas providéncias;

garantir o funcionamento e a comunicacéo em rede do BNPG,;

garantir a realizagéo de copias de seguranga do BNPG (backup);

realizar buscas de acordo com o especificado neste Manual;

transmitir os resultados de coincidéncias somente aos laboratoérios envolvidos;

notificar o administrador do Banco de Perfis Genéticos estadual, distrital ou federal

caso sejam detectadas inconsisténcias nos dados submetidos;



e apresentar ao Comité Gestor as estatisticas do BNPG;
e exercer a gestao do Sistema Integrado de DNA (SINDNA) em nivel nacional,
e capacitar novos administradores e analistas de bancos de perfis genéticos.

5. ADMINISTRADOR DO BANCO DE PERFIS GENETICOS

Todo laboratério participante da RIBPG, com BPG instalado, deve ter um
administrador do banco de perfis genéticos formalmente designado por Portaria ou
documento equivalente, onde se defina também seu substituto. Os administradores dos
bancos de perfis genéticos estadual, distrital e federal deverao ser peritos oficiais e serao
o ponto central de contato entre os laboratérios participantes da RIBPG e o administrador
do BNPG.

O administrador devera cumprir 0s requisitos de formacgado, capacitacdo e
treinamento estabelecidos pelo Comité Gestor da RIBPG.

O administrador devera ter completado, com sucesso, o treinamento formal de
administrador de banco de perfis genéticos.

O administrador, ou seu substituto, devera participar das Conferéncias da RIBPG.

Um administrador substituto devera ser designado e possuir os mesmos requisitos e
responsabilidades que o titular.

IMPORTANTE! A critério da gestao do laboratério, mais de um administrador substituto
pode ser designado. Todos os substitutos deverao possuir o0s mesmos requisitos para
assumir a funcdo e responsabilidades do administrador titular, com exceg¢ao da
representacdo no CGestor da RIBPG, que é definida de acordo com o estabelecido no
Decreto 7.950/2013 e Regimento Interno do CGestor da RIBPG.

5.1. Responsabilidades do administrador do banco de perfis genéticos

Incumbe ao administrador do banco de perfis genéticos, ponto central de contato
para a RIBPG no laboratério, executando ou supervisionando:

e zelar pelo cumprimento das normas estabelecidas neste manual;

e exercer o controle dos usuarios que acessam o sistema CODIS e o servidor no qual
este esta instalado;

e zelar pelo sigilo dos dados armazenados;

e controlar as configuragdes do banco de perfis genéticos quando estabelecidas pelo
CG-RIBPG;

e notificar o Comité Gestor, caso o laboratdrio deixe de cumprir 0s requisitos constantes
em Resolugao vigente do Comité Gestor e/ou neste Manual de Procedimentos;

e inserir perfis genéticos no banco de dados, de acordo com as normas estabelecidas
pelo Comité Gestor;

e submeter perfis genéticos ao BNPG (upload);

e excluir os perfis genéticos que ndo possuem a qualificagdo para integrar o banco de
dados por nao atenderem aos requisitos minimos, que foram utilizados como teste ou
que foram inseridos em duplicidade;
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e gerenciar o processamento das amostras de referéncia dos individuos cadastrados
criminalmente;

e realizar buscas de acordo com o especificado neste Manual;

e gerenciar as buscas realizadas pelos analistas em seu BPG;

e comunicar os resultados de coincidéncias, apds confirmacado, as autoridades
competentes e, quando pertinente, fornecer informagbes objetivas para o publico
externo e midia;

e garantir o funcionamento do banco e a sua comunicagao com o BNPG;

e garantir a realizagdo de copias de seguranga do banco de dados (backup), de acordo
com a orientagao vigente do CG-RIBPG;

e revisar e classificar as coincidéncias de acordo com o previsto neste manual,

e compilar e informar, semestralmente, as estatisticas de Coincidéncias Confirmadas e
Investigacdes Auxiliadas ao Comité Gestor.

e exercer a gestdo do Sistema Integrado de DNA (SINDNA) dentro da sua circunscri¢ao,
caso sua instituicdo opte por seu uso;

e monitorar as atividades realizadas pelos analistas do banco de perfis genéticos,
zelando pelo atendimento as regras previstas neste Manual,

e capacitar novos administradores e analistas de bancos de perfis genéticos;

e participar como membro do Comité Gestor da RIBPG quando a representacao
regional for de responsabilidade de sua Unidade Federativa, segundo critérios
estabelecidos no Decreto 7.950/2013.

5.2. Do nao cumprimento das responsabilidades

No caso de ndao cumprimento das responsabilidades definidas neste Manual, o
Administrador podera receber adverténcia do Comité Gestor da RIBPG. Em caso de
persisténcia ou reincidéncia, um oficio a seus gestores comunicando o fato podera ser
emitido com a finalidade de manter o adequado funcionamento da Rede.

6. ANALISTA DO BANCO DE PERFIS GENETICOS

O analista do banco de perfis genéticos sera o perito oficial com formagéo e
treinamento para a realizacdo de exames de DNA que sera cadastrado para operar o
sistema CODIS. O analista deve possuir treinamento compativel (curso de analista ou
administrador CODIS).

O cadastramento de analistas devera ser controlado pelo administrador.

6.1. Responsabilidades do analista do banco de perfis genéticos
O analista do banco de perfis genéticos sera responsavel por:

e cumprir as normas estabelecidas neste manual;

e manter o sigilo dos dados armazenados;

e inserir e excluir perfis genéticos e Pedigrees no banco de dados, de acordo com as
normas estabelecidas pelo Comité Gestor;
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e marcar/desmarcar perfis genéticos e Pedigrees para submisséo (upload) ao BNPG;

e realizar buscas de acordo com o especificado neste Manual para os perfis genéticos
por ele inseridos;

e comunicar ao administrador problemas que comprometam o cumprimento dos
requisitos que constam nas Resolugdes vigentes e neste Manual.

IMPORTANTE! Para fins de configuracao do CODIS, o Start Date (data a partir da qual o
sistema aceita a inser¢ao de dados por determinado usuario) pode ser configurado para a
data em que o usudario ingressou no laboratério.

7. CRITERIOS DE ADMISSIBILIDADE DE PERFIS GENETICOS

7.1. Qualidade dos perfis genéticos

Os perfis genéticos inseridos pela RIBPG deverao ter sido obtidos de acordo com os
procedimentos operacionais estabelecidos no laboratério, utilizando os controles e os
padrdes apropriados e em acordo com o estabelecido em Resolugao especifica do Comité
Gestor que trata de qualidade e auditorias nos laboratérios da RIBPG.

7.2. Marcadores genéticos autossémicos aceitos e/ou requeridos

Para que as buscas realizadas na RIBPG fornegam resultados conclusivos, exige-se
a genotipagem de um numero minimo de marcadores genéticos padronizados. Os treze
marcadores CODIS (CSF1PO, FGA, TH01, TPOX, vWA, D3S1358, D5S818, D7S820,
D8S1179, D13S317, D16S539, D18S51 e D21S11) sado considerados marcadores
genéticos requeridos.

Além dos marcadores genéticos requeridos, também s&o aceitos os seguintes:
D2S1338, D19S433, Penta D, Penta E, D10S1248, D22S1045, D1S1656, D12S391,
D2S441 e SE33.

O Apenso 1 lista todos os marcadores genéticos requeridos e/ou aceitos na RIBPG.

7.3. Cromossomo Y

Perfis de Y-STR podem ser incluidos nos BPGs locais, de acordo com este Manual,
mesmo na auséncia de um perfil de STR autossémico associado. Perfis genéticos
marcados para upload para o BNPG devem estar obrigatoriamente acompanhados pelos
respectivos marcadores autossémicos minimos da categoria do perfil.

Sao aceitos os seguintes marcadores do Cromossomo Y: DYS19, DYS385, DYS389
I, DYS389 Il, DYS390, DYS391, DYS392, DYS393, DYS438, DYS437, DYS439, DYS448,
DYS456, DYS458, DYS481, DYS533, DYS549, DYS570, DYS576, DYS635, DYS643 e
YGATAH4.
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A aceitacdo de novos marcadores genéticos, sejam autossébmicos ou de
Cromossomo Y, dependera da aprovacao do Comité Gestor da RIBPG, o qual avaliara a
conveniéncia e a existéncia de estudos de validacao e estudos populacionais.

IMPORTANTE! Caso o laboratdério opte pela inser¢cado em seus BPGs locais de perfis
de Y-STR na auséncia de um perfil de STR autossémico associado, este deve possuir
procedimentos técnicos bem estabelecidos sobre a forma de analisar e reportar os
resultados obtidos. Cabe ressaltar que devido ao modo de heranca do cromossomo Y, que
se da de pai para filho sem recombinacdo, outros homens da linhagem paterna do
investigado (ex. avo, tio-avés, pai, tios, sobrinhos, primos, filhos homens, netos, etc.) tém
alta probabilidade de apresentarem o mesmo perfil de Y-STR.

7.4. Fonte Identificada (Source ID)
Os perfis genéticos inseridos nos BPGs devem ter os “Source ID” classificados como:
1. Nao (No)

a. Para os perfis genéticos de amostras questionadas em casos abertos;

b. Para os perfis genéticos de vestigios de casos fechados em que nao forem
observadas coincidéncias com os perfis genéticos das amostras de referéncia do
caso.

2. Sim (Yes)

a. nos casos fechados em que houver coincidéncias entre os perfis genéticos de
amostras questionadas e os perfis genéticos das amostras de referéncia;

b. nos casos abertos, apds a confirmacao da identidade do individuo que originou o
perfil genético (por exemplo, apds uma coincidéncia confirmada);

¢. nos casos de Resto Mortal NI fragmentado, quando o perfil genético nao for retirado
do BPG apds sua identificagao, conforme definido no tépico 8.2;

d. todos os perfis genéticos de amostras de referéncia.

7.5. Locus parcial (Partial locus)

Os perfis inseridos no banco que tiverem indicios de dropout em algum locus (loci
parciais), se tais lociforem inseridos nos BPGs estes devem ser marcados com a referéncia
“partial locus”.

A fim de evitar a perda de Ranks, recomenda-se que os alelos de /oci parciais nao
sejam adicionados ao perfil genético de Restos Mortais NI e familiares de pessoas
desaparecidas.

IMPORTANTE! O /ocus parcial ndo deve ser considerado na contagem do namero
minimo exigido para inser¢ao e busca nos BPGs.
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7.6. Categorias de Perfis Genéticos

Os BPGs serdo alimentados com perfis genéticos de amostras relacionadas as
categorias criminal e de pessoas desaparecidas, que estejam de acordo com o
estabelecido pelo CG-RIBPG.

IMPORTANTE! Quando dentro de um mesmo caso ha perfis idénticos entre si deve-
se, sempre que possivel, inserir apenas um dos perfis genéticos similares, sendo este o de
melhor qualidade técnica. Caso seja identificado que, por equivoco, dois ou mais perfis
idénticos de um mesmo caso deram entrada no banco, deve-se efetuar as devidas
exclusdes, mantendo-se apenas aquele de melhor qualidade técnica.

7.6.1. Categorias relacionadas a casos criminais

A seguir sdo apresentadas as categorias de amostras bioldgicas relacionadas com
ilicitos penais ou procedimentos investigatérios que podem ser inseridas nos BPGs (os
termos entre parénteses referem-se a nomenclatura utilizada no software CODIS). Critérios
de admissibilidade destas categorias no BNPG s&o apresentados no Apenso 2.

IMPORTANTE! Excepcionalmente, na impossibilidade de realizagcao de pericia no
local do crime, sugere-se cautela na analise da cadeia de custédia e histérico do vestigio
antes da insergao do perfil originado em bancos de perfis genéticos.

e Vestigio (Forensic, Unknown)

Amostras bioldgicas coletadas em locais de crimes ou em vitimas, que possam estar
relacionadas com o autor do crime, conforme preceitua o Codigo de Processo Penal,
contendo material genético de apenas um individuo. Devem conter, pelo menos, todos os
treze marcadores CODIS.

e Vestigio Parcial (Forensic Partial)

Amostras biolégicas coletadas em locais de crimes ou em vitimas, que possam estar
relacionadas com o autor do crime, conforme preceitua o Cédigo de Processo Penal, das
quais se obteve um perfil parcial. Devem conter pelo menos oito marcadores genéticos
dentre os treze marcadores CODIS e apresentar MRE (em estringéncia moderada) menor
do que 107 ou inverso do MRE maior do que 10*" considerando os 13 CODIS core loci.

e Vestigio com mistura (Forensic Mixture) — nao aplicavel ao BNPG

Amostras biolégicas coletadas em locais de crimes ou em vitimas, que possam estar
relacionadas com o autor do crime, conforme preceitua o Codigo de Processo Penal,
contendo material genético de mais de um individuo.

Os perfis genéticos desta categoria estao limitados aos que apresentarem evidéncias
técnicas da presenca de, no maximo, dois contribuintes. Sugere-se que estes perfis
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contenham no minimo 8 dos 13 marcadores genéticos do CODIS e que apresentem MRE
(em estringéncia moderada) menor do que 107 ou inverso do MRE maior do que 10*/
considerando os 13 CODIS core loci. Nesta categoria, sugere-se utilizar, sempre que
aplicavel e possivel, a ferramenta “alelo requerido” (Required Allele).

Se, a partir de um perfil de mistura, for possivel deduzir um perfil inico, esse podera
ser inserido nas categorias vestigios (Forensic, Unknown) ou vestigios parciais
(Forensic Partial). A obtencao do perfil genético Unico, a partir de uma mistura podera ser
feita quando:

a. forem aplicados métodos validados de deconvolugdo de misturas que resultem na
separagao dos componentes; ou

b. a despropor¢cdo na mistura é de tal magnitude que permite a clara distingao de
componentes maijoritario e minoritario, de modo a permitir a deducéo do perfil genético
do autor do delito; ou

c. o perfil genético de uma pessoa sabidamente presente na mistura (por exemplo, a
vitima) pode ser subtraido, sem ambiguidades (sem duvidas quanto aos alelos
mantidos ou subtraidos), da mistura (essa analise pode ser feita marcador a
marcador).

IMPORTANTE! Perfis da categoria “Forensic Mixture” ndo devem ser submetidos
ao BNPG.

IMPORTANTE! Na andlise de vestigios deve-se tomar os cuidados necessarios para
que o perfil genético a ser inserido no BPG possa estar relacionado com o autor do crime.
Isto inclui, quando possivel, a obtencdo de amostras de exclusdo de vitimas, parceiros
consentidos, bem como de pessoas relacionadas a vitima e/ou ao local de crime, mas que
nao sejam objeto da investigagao.

e Condenado (Convicted Offender)

Amostras bioldgicas coletadas de individuos condenados pelos crimes previstos na
legislagao vigente. Devem conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

A coleta obrigatoria de material bioldgico deve ser realizada com técnica adequada
e indolor. As técnicas de coleta de sangue nao devem ser utilizadas para fins desta
categoria.

No caso de condenados no rol dos crimes previstos no art. 9°-A da Lei n® 7.210, de
11 de julho de 1984, exigir-se-a para a realizagdo da coleta obrigatéria do material
biolégico um dos seguintes documentos:

e guia de recolhimento do condenado ou documento equivalente; ou

e documento ou extrato de sistema de informagao oficial contendo identificagdo do
condenado, tipificagdo penal da condenagao e numero do processo judicial; ou

e sentenca condenatdria; ou

15



e manifestagcdo expressa do Poder Judiciario determinando a coleta de material
biolégico para fins de inser¢do no banco de perfis genéticos.

A coleta de condenados pode ocorrer apds condenacao em primeira instancia, nao
sendo necessario o transito em julgado, ressalvadas decisbes em contrario.

Para fins de insercao de perfis genéticos na categoria condenado, é considerado
suficiente como identificagcdo a existéncia da impressao digital e de fotografia em
documentacao disponibilizada pelos érgados competentes.

Outras disposigdes referentes a coleta de condenados estdo contidas em Resolu¢ao
especifica.

IMPORTANTE! Nao é necessaria uma nova coleta de amostra para a troca de
categoria de um perfil, por exemplo, de identificado criminalmente para condenado ou
mesmo para a inser¢ao de um perfil nos bancos de perfis genéticos que anteriormente nao
possuia os requisitos. Nesse caso, deve-se observar toda a documentagdo e requisitos
técnicos e legais pertinentes.

e Identificado criminalmente (Suspect, Known)

Amostras bioldgicas coletadas por ocasido da identificagdo criminal, como
estabelecido na legislac&o vigente. Devem conter, pelo menos, todos os treze marcadores
CODIS. A coleta de material biolégico para fins de identificagdo criminal sera realizada
mediante despacho da autoridade judiciaria, em conformidade com o disposto na
legislagdo em vigor.

IMPORTANTE! O termo de consentimento de coleta de material bioldgico e analise
de DNA, sem decisao judicial, ndo € documento suficiente para a inser¢cao em BPGs para
fins criminais, mesmo com consentimento, sendo imprescindivel o despacho da autoridade
judiciaria.

e Decisao judicial (Legal)

Amostras bioldgicas de referéncia coletadas por ordem judicial em situacdes nas
quais a pessoa relacionada nao se enquadra nas categorias condenados nem identificados
criminalmente. Devem conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

e Restos mortais identificados (RMI)

Amostras de individuos falecidos e identificados que podem ser incluidos em bancos
de dados de perfis genéticos, para fins de confronto com perfis genéticos das categorias
de vestigios. Devem conter pelo menos nove marcadores genéticos dentre os treze
marcadores CODIS.
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Os perfis genéticos de restos mortais de individuos identificados poderdo ser
incluidos em bancos de dados de perfis genéticos, mediante solicitacdo da autoridade
policial ou por determinagao judicial.

A inclusdo de perfil genético de restos mortais de individuos identificados, mediante
solicitacdo da autoridade policial, ocorrera nas seguintes hipéteses:

a. quando houver acao penal proposta contra o falecido;

b. quando o falecido estiver sendo investigado em inquérito policial, previamente
instaurado, para apurar a autoria de crimes praticados mediante violéncia ou grave
ameaga; e

¢. quando o 6bito ocorrer em decorréncia de confronto armado.

Quando a solicitagéo for de interesse de identificagdo de pessoas desaparecidas, o
perfil genético sera incluido em categoria especifica de familiar de pessoas desaparecidas.

Demais procedimentos referentes a categoria RMI estao disponiveis em Resolugao
especifica.

7.6.2. Categorias relacionadas a pessoas desaparecidas

Os perfis genéticos relacionados a estas categorias deverao ser inseridos no banco
de perfis genéticos nas seguintes situagdes:

a. quando obtidos em casos abertos ou quando obtidos em casos fechados em que
ocorre exclusdo (quando o material questionado nao tiver sua vinculagao
estabelecida com o material de referéncia durante os exames genéticos); ou

b. quando nao foi possivel a obtencdo de um resultado conclusivo.

Nao devem ser utilizados como meio de comparacgao de perfis dentro de um mesmo
caso fechado (inser¢ao de perfis questionados e de referéncia nos BPGs apenas para
geracao de coincidéncias nos bancos, quando na realidade ja se sabe da relacao entre as
amostras e tais relagdes podem ser encontradas sem o uso dos BPGs).

A coleta de material biolégico de pessoas vivas, relacionadas a pessoas
desaparecidas, s6 ocorrera se a doagao for voluntaria e formalmente consentida. Para
esta, sugere-se a utilizagdo do termo de autorizagdo de coleta de uso na rotina do
laboratdrio.

A entrevista com os familiares € uma etapa importante do processo, tendo em vista
que a partir dela é possivel se obter informagdes pertinentes ao caso, tais como metadados
da pessoa desaparecida (género, data de nascimento, altura, data do ultimo contato, dentre

outros). Na entrevista também ¢é importante esclarecer se o vinculo civil declarado é
também, dentro do conhecimento do entrevistado, um vinculo genético.
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Excepcionalmente, o Analista ou Administrador CODIS, analisando o caso concreto,
pode incluir a amostra em mais de uma das categorias abaixo listadas, considerando os
critérios de busca, de forma a otimizar a chance de localizacdo da pessoa buscada. Exemplo:
Um filho de identidade genética desconhecida (pode ter sido dado a ado¢do, desmemoriado,
sequestrado ou se perdido na infancia) que acredita que um ou ambos os pais possam estar
mortos, pode ser cadastrado tanto como “Unidentified Person”, cruzando desta forma com
familiares em um pedigree e, além disso, cadastrado como “Biological Child’ sendo cruzado
com RMINI e Unidentified Person. Caso uma amostra seja incluida em mais de uma
categoria, o Rank apontado entre elas deve ser classificado como “Duplicate”.

A seguir sdo apresentadas as categorias de amostras biolégicas relacionadas com
pessoas desaparecidas e vitimas de desastres que podem ser inseridas nos BPGs (os
termos entre parénteses referem-se a nomenclatura utilizada no software CODIS). Critérios
de admissibilidade destas categorias no BNPG s&o apresentados no Apenso 3.

e Conjuge (Spouse)

Amostra biologica coletada de conjuge de pessoa desaparecida, quando estes tém
um filho(a) em comum. Devem conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

e Filho biolégico (Biological Child)

Amostra biolégica coletada de filho(a) bioldgico(a) de pessoa desaparecida. Devem
conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

e Irmao bioldgico (Biological Sibling)

Amostra biolégica coletada de irmao(a) ou meio-irmao(a) biolégico(a) de pessoa
desaparecida. Devem conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

e Mae biolégica (Biological Mother)

Amostra biolégica coletada de méae bioldégica de pessoa desaparecida. Devem
conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

e Pai bioldgico (Biological Father)

Amostra biolégica coletada de pai biolégico de pessoa desaparecida. Devem conter,
pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

e Parente materno (Maternal Relative)

Amostra biolégica coletada de outros familiares da linhagem materna (excluindo-se
as categorias mae bioldgica, filho biolégico e irmao bioldgico). Devem conter, pelo menos,
todos os treze marcadores CODIS.

e Parente paterno (Paternal Relative)

18



Amostra biolodgica coletada de outros familiares da linhagem paterna (excluindo-se
as categorias pai bioldgico, filho biolégico e irmao bioldgico). Devem conter, pelo menos,
todos os treze marcadores CODIS.

e Pessoa de identidade desconhecida (Unidentified Person)

Amostra bioldgica coletada de pessoa viva de identidade desconhecida. Devem
conter, pelo menos, todos os treze marcadores CODIS.

IMPORTANTE! No caso de pessoas vivas em que a sua identidade inicialmente
conhecida é colocada em duvida e haja investigagcao policial, deve-se realizar a inclusdo
nesta categoria, tendo em vista que a sua identidade real passa a ser desconhecida. Isto
se aplica, por exemplo, quando ha suspeita de que tenha havido adogéo ilegal.

IMPORTANTE! Amostras de sangue e suabe oral de pessoas vivas de identidade
desconhecida passiveis de amplificacdo direta ndo necessitam de quantificacdo, por ndo
haver prejuizo técnico neste caso.

o Referéncia direta de pessoa desaparecida (Missing Person)

Amostra coletada de itens de uso pessoal de uma pessoa desaparecida, como
escova de dentes, barbeador, roupa intima usada, bidpsia, entre outros. Devem ser
validados por meio da comparagado com os perfis de familiares da pessoa desaparecida,
sempre que possivel. Devem conter pelo menos nove marcadores genéticos dentre os
treze marcadores CODIS.

e Restos mortais nao identificados (Restos Mortais NI)

Amostra bioldgica coletada de restos mortais de identidade indeterminada. Devem
conter, pelo menos, nove marcadores genéticos dentre os treze marcadores CODIS.

Quando houver informagéo de que o resto mortal se encontra fragmentado, mesmo
que ja identificado, o perfil ndo deve ser retirado dos BPGs. Nestes casos em especifico,
o perfil serd mantido na categoria Restos Mortais NI e sera marcado como “Source ID:
YES”, tanto no BPG quanto no BNPG. Referéncias diretas ou indiretas e “Pedigree Trees”
relacionadas ao Resto Mortal NI, por outro lado, serao retiradas do BPG e do BNPG por ja
terem cumprido a sua finalidade.

O estabelecimento da identidade de um resto mortal n&o identificado podera resultar
nas seguintes operacgoes:

a. mudanga da categoria do respectivo perfil genético, passando a constar da categoria
“RMI”, desde que haja solicitagdo da autoridade policial ou judiciaria, no interesse de
investigagao criminal,

b. exclusao do perfil do banco de perfis genéticos, se ndo houver interesse para fins de
investigagao criminal ou identificagdo de pessoas desaparecidas;

19



c. mudanga do respectivo perfil genético para categoria especifica de familiar de
pessoas desaparecidas, quando houver informacdo de vinculo familiar com o
desaparecido.

IMPORTANTE! No caso de pessoas mortas em que a sua identidade inicialmente
conhecida é colocada em duvida e haja investigagéo policial, deve-se realizar a inclusdo
nesta categoria, tendo em vista que a sua identidade real passa a ser desconhecida. Isto
se aplica, por exemplo, quando ha suspeita de que tenha havido adocao ilegal.

IMPORTANTE! Amostras de sangue e suabe oral de cadaveres passiveis de
amplificacao direta ndo necessitam de quantificagéo, por ndo haver prejuizo técnico neste
caso.

7.6.3. Arvores Genealégicas

Para submissdo ao BNPG as categorias de familiares de pessoas desaparecidas
devem ser estruturadas em arvores genealdgicas.

IMPORTANTE! As arvores genealogicas devem ser manualmente marcadas para
Upload.

o Pedigree Tree

Arvores genealdgicas de familiares de pessoas desaparecidas. Deverdo conter os
dados genéticos de, pelo menos, dois familiares.

e Arvore com Apenas Um Familiar (Single Typed Node)

Quando apenas um familiar estiver disponivel, poderao ser aceitas arvores
genealdgicas com os dados genéticos de apenas um familiar, a qual deve,
preferencialmente, conter os dados de, pelo menos, um marcador genético uniparental
pertinente ao caso (cromossomo Y ou DNA mitocondrial).

IMPORTANTE! Além dos marcadores genéticos requeridos para a categoria
“Familiares de Pessoas Desaparecidas”, os perfis genéticos que compdem as “Arvores
com Apenas Um Familiar” (Single Typed Node) deverdo possuir pelo menos dois
marcadores genéticos adicionais dentre os aceitos.

IMPORTANTE! Na formacdo de uma arvore genealégica com dois ou mais
familiares, se houver duvidas quanto ao vinculo genético entre um ou mais dos familiares
e a pessoa desaparecida, recomenda-se a constru¢ao, adicionalmente, de uma segunda
arvore (ou tantas outras quanto necessarias), sem estes familiares. Por exemplo, em casos
de arvore genealdgica com pai e mae do desaparecido, o laboratério pode optar pela
construgao adicional de uma arvore genealdgica apenas com a mae (Single Typed Node).

20



7.6.4. Metadados

Nos casos relacionados a pessoas desaparecidas, recomenda-se incluir, sempre
que possivel, o maximo de informagdes (metadados) pertinentes a identificacédo, sobretudo
os abaixo indicados:

a. metadados da pessoa desaparecida: género, data de nascimento, altura e data do
ultimo contato, entre outros;

b. metadados dos restos mortais nao identificados: género, faixa etaria, altura e data do
encontro do cadaver, entre outros.

7.6.5. Outras categorias

Além das categorias relacionadas a casos criminais e a pessoas desaparecidas, o
laboratério também deve cadastrar, para fins de controle de qualidade, os perfis genéticos
das pessoas que trabalham no laboratdrio, entre outras que julgarem relevantes.

¢ Perfis genéticos das pessoas que acessam o laboratério devem ser cadastrados na
categoria “Equipe” (Staff);

o Perfis genéticos dos profissionais que atuam no local de crime devem ser
cadastrados na categoria “Exclusao” (Elimination, Known).

As amostras destas categorias devem ser coletadas mediante termo de autorizagao
de coleta de uso na rotina do laboratorio.

As amostras fornecidas voluntariamente, para fins de exclusdo, ndo devem ser
submetidas ao BNPG.

IMPORTANTE! Os critérios de admissibilidade de perfis genéticos apresentados
neste Manual se referem ao BNPG. Sugere-se que estes sirvam de parametro para os
bancos de perfis genéticos locais. Contudo, estes ultimos podem ter regras menos
restritivas de aceitabilidade de perfis genéticos, desde que tais regras estejam registradas
em documentos internos do sistema de gestdo de qualidade do laboratério € que n&o seja
realizado o upload a nivel nacional dos perfis que ndo atendam as regras do BNPG.

8. INDICES

As diferentes categorias de amostras bioldgicas deverdo ser agrupadas nos
respectivos indices, em conformidade com o Apenso 4.

9. BUSCAS

As buscas no BNPG deverao ser feitas semanalmente.
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Os uploads para o BNPG deverao ser realizados semanalmente, de acordo com
escala elaborada pelo Administrador do BNPG. Uploads realizados fora da escala deverao
ser acordados entre o Administrador do BPG estadual, distrital ou Federal e o
Administrador do BNPG.

As buscas nos BPGs e BNPG devem ser realizadas de acordo com o que estabelece
a legislacdo. A comparacao de amostras e perfis genéticos doados voluntariamente por
familiares de pessoas desaparecidas serao utilizadas exclusivamente para a identificacao
da pessoa desaparecida, sendo vedado seu uso para outras finalidades.

IMPORTANTE! Antes do envio de perfis genéticos ao BNPG, os Administradores
dos BPGs devem realizar buscas em seus bancos locais com vistas a se evitar o envio de
perfis genéticos duplicados (mesmo caso e mesma fonte, com codigos diferentes) ao
BNPG. Caso nesta busca se verifique perfis em duplicidade, os perfis duplicados devem
ser excluidos antes de se realizar o upload para o BNPG.

Os indices que poderao ser buscados estdo descritos no Apenso 5.

Na RIBPG séo utilizadas buscas dos tipos:

o Busca por identidade (/dentity Search),
e Busca por arvore genealdgica (Pedigree Search — Pedigree Tree)
e Busca por arvore com apenas um familiar (Pedigree Search — Single Typed Node)

No que se refere as “buscas por identidade” (/dentity Search), deve-se evitar
buscas com parametros pouco estringentes pois estes podem gerar excesso de
coincidéncias espurias. Para se evitar tal situacdo, os administradores dos BPGs podem
optar por utilizar os mesmos critérios aplicados no BNPG, qual seja, busca de estringéncia
alta, com as seguintes configuracgdes:

o Numero minimo de loci requeridos para reportar uma coincidéncia: 8;
e Permitir até 1 locus néo coincidente;
e Permitir até 3 loci que coincidam em estringéncia moderada.

Buscas com estringéncia baixa ndo devem ser realizadas para fins criminais na
RIBPG.

As arvores genealdgicas compostas por dois ou mais familiares, classificadas no
indice “Arvore Genealégica” (Pedigree Tree), devem ser buscadas utilizando o parametro
de Razé&o de Verossimilhanga combinada minimo de 1.000 (1,00E+3).

As arvores genealdgicas compostas por apenas um familiar, classificadas no indice
“Arvore com Apenas Um Familiar’ (Single Typed Node), devem ser buscadas utilizando
o parametro de Razao de Verossimilhanga combinada minimo de 10.000 (1,00E+4).

Em circunstancia excepcional e justificada podera ser feita busca manual no BNPG.
A solicitacdo de busca manual devera ser realizada pelo administrador do banco de perfis
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genéticos estadual, distrital ou federal. A busca manual também pode ser realizada pelos
demais BPGs, desde que adotados os mesmos critérios presentes neste manual.

Os resultados das buscas no BNPG serdo automaticamente enviados aos
laboratorios envolvidos nas coincidéncias (matches/ranks). A ocorréncia de uma
coincidéncia nao finaliza o processo, devendo a coincidéncia ser revisada e classificada de
acordo com o item “Confirmacéao e Classificagcdo das Coincidéncias”.

IMPORTANTE! Mediante solicitacdo de autoridade policial ou judicial, perfis que nao
atendem aos critérios para insergdo no BPG (mas que possuam qualidade para a liberagao
de um laudo) podem ser comparados com perfis de individuos cadastrados criminalmente
que estejam inseridos no banco, ja que € equivalente a um caso fechado. Tal comparagao
pode ser consignada em laudo pericial.

IMPORTANTE! A “busca familiar” a qual se refere o paragrafo 5° do Art. 9-A da Lei
n° 7.210/1984 (Lei de Execugao Penal) é a definida no tépico 1.1 deste Manual, estando,
portanto, impedido tal procedimento no contexto de buscas em bancos de perfis genéticos
para fins criminais enquanto existir tal impedimento legal. Ressalta-se que a proibicdo de
“buscas familiares”, no contexto da mencionada Lei, ndo abrange a busca por pessoas
desaparecidas ou a identificacdo de corpos ou restos mortais.

IMPORTANTE! Os critérios de buscas de perfis genéticos apresentados neste
Manual se referem ao BNPG. Sugere-se que estes sirvam de parametro para os bancos
de perfis genéticos locais. Contudo, estes ultimos podem adotar critérios diferentes ou
rotinas adicionais de buscas, desde que tais regras estejam registradas em documentos
internos do sistema de gestao de qualidade do laboratério e que a configuracdo adotada
esteja de acordo com a legislagao vigente e com os normativos da RIBPG.

10. COMPARTILHAMENTO INTERNACIONAL DE PERFIS GENETICOS

10.1. Inser¢ao/busca de perfis genéticos internacionais no BNPG enviados
por meio da INTERPOL

Ao receber a solicitagao internacional encaminhada pela INTERPOL, o BNPG
verificara se o formulario (DNA Search Request Form efou I-Familia— DNA Search Request
Form) esta corretamente preenchido, em especial quanto a marcagao da categoria do perfil
genético, o preenchimento da tabela de alelos e core minimo, considerando que:

a) Para a insercao de perfis genéticos internacionais, deve-se adotar os mesmos
critérios determinados para os perfis nacionais,

b) Para a busca de perfis genéticos internacionais de “Vestigios” e de “Restos
Mortais N&o Identificados” (este ultimo quando comparados com a categoria
“‘Referéncia Direta de Pessoa Desaparecida” - Missing Person), deve-se adotar
no minimo 8 /loci dentre os aceitos pela RIBPG, sendo pelo menos 6 dos 13
marcadores genéticos do CODIS e,
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c) Para a busca de perfis genéticos internacionais de “Restos Mortais N&o
Identificados” utilizando busca por Pedigree (Pedigree Search), deve-se adotar
0s mesmos critérios determinados para os perfis nacionais.

Em caso de coincidéncias envolvendo perfis genéticos internacionais, a
comunicagao ocorrera primeiramente ao laboratorio brasileiro para que este realize os
procedimentos de confirmagao. Caso o administrador BPG n&o disponibilize informacgdes
em até quinze dias uteis, o BNPG podera encaminhar as informagoes disponiveis as
autoridades estrangeiras e/ou INTERPOL.

10.2. Envio de perfis genéticos para outros paises e para as bases de dados
da INTERPOL, conforme solicitagcdo do Administrador do BPG em que o perfil
foi gerado

O administrador BPG pode realizar solicitagcdo ao BNPG para o encaminhamento de
perfil genético para busca e/ou inser¢do nas bases de dados da INTERPOL e paises
relacionados a investigacao.

A INTERPOL possui dois bancos de perfis genéticos, sendo: INTERPOL DNA
Database e I-Familia. O primeiro refere-se a investigagao criminal, enquanto o segundo
dedica-se exclusivamente a identificacdo de pessoas desaparecidas.

A solicitacado para compartilhamento internacional deve conter, no minimo, o cédigo
do perfil genético e a descrigdo do caso contendo a justificativa para o compartilhamento
internacional. No caso de compartihamento de referéncias indiretas de pessoa
desaparecida ao /-Familia, faz-se necessario previamente o cadastramento de uma
Difusdo Amarela junto ao escritério local da INTERPOL.

Apods o recebimento da solicitagdo de inclusdo e/ou busca do perfil genético, e
conferéncia do core minimo a depender da categoria do perfi, o BNPG enviara ao
INTERPOL DNA Unit elou ao Escritério Nacional Central da INTERPOL solicitando o
encaminhamento ao pais relacionado ao caso.

10.3. Compartilhamento peridédico de perfis de Resto Mortais Nao
Identificados e de Vestigios com o INTERPOL DNA Database

Os perfis genéticos brasileiros de vestigios e restos mortais nédo identificados séo
enviados semestralmente ao INTERPOL DNA Database.

Em caso de potenciais coincidéncias detectadas na base de dados global, o
administrador do BPG relacionado sera demandado pelo BNPG para que fornecga
metadados e outras informagdes visando a analise da coincidéncia.

11. ANALISES ESTATISTICAS

Os procedimentos relativos a analises estatisticas e interpretacdo dos resultados
obtidos sdo padronizados para todos os laboratérios de genética forense integrantes da
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Rede Integrada de Bancos de Perfis Genéticos. Eles sdo aplicaveis, mas n&o limitados, a
confirmacgao de coincidéncias (match) e a analise de vinculos genéticos.

11.1. Analises estatisticas e interpretacao dos resultados

Nos casos de coincidéncias de perfis genéticos deve-se utilizar as férmulas de
probabilidade de coincidéncia de Balding-Nichols de 1994, nos termos descritos no item 1
do Apenso 6. Recomenda-se utilizar a mesma férmula de razao de verossimilhangca em
todos os casos de coincidéncias de perfis genéticos obtidos, incluindo buscas em bancos
de perfis genéticos.

Nas analises de vinculos, deve-se utilizar as férmulas de vinculo genético obtidas a
partir do modelo de Balding-Nichols de 1994 (item 2 do Apenso 6).

Nos casos de coincidéncias de perfis genéticos e de analise de vinculos genéticos,
qguando empregadas as frequéncias alélicas nacionais, deve-se utilizar como referéncia as
recomendacodes previstas no item 3 do Apenso 6. Para fins de padronizacio de valores
de razao de verossimilhanga, no caso de coincidéncias observadas no Banco Nacional de
Perfis Genéticos, deve-se utilizar as frequéncias alélicas nacionais mencionadas.

Nas situagcdes ndo enquadradas no paragrafo anterior, na eventual utilizacdo de
frequéncias alélicas locais (de uma Unidade da Federacgao especifica), deve-se utilizar 6 =
0,01.

Considerando a necessidade de ajuste de frequéncia alélica minima para reduzir
distor¢cdes nos calculos e a disponibilidade de férmulas nos programas atuais, deve-se
utilizar a formula 5/2N, onde N é igual ao tamanho amostral do estudo para cada locus. No
caso de programas que nao permitem a configuragéo da frequéncia alélica minima por
locus, sugere-se a utilizagdo, para todos os loci, da formula 5/2N com o menor tamanho
amostral observado entre os loci utilizados na andlise (item 4 do Apenso 6).

IMPORTANTE! A restricdo ao uso das férmulas de Balding-Nichols 1994 se aplica
apenas para analises estatisticas de coincidéncia (match) e de vinculo genético de perfis
unicos. Tal restricdo ndo se aplica as analises estatisticas de misturas. Logo, ao nivel local,
€ possivel o uso de programas para analise estatistica de mistura de perfis genéticos que
nao utilizam as férmulas de Balding-Nichols de 1994.

IMPORTANTE! Em caso de coincidéncias envolvendo apenas amostras
questionadas, € discricionario de cada laboratério calcular ou nao a razédo de
verossimilhanga e reporta-la no respectivo laudo. Ressalta-se, contudo, que todos os
peritos vinculados a um mesmo laboratério devem seguir a mesma regra adotada pelo

laboratério ao qual estao vinculados.

11.2. Taxas de mutacgao

Para analises de vinculo genético em que seja necessario configurar taxas de
mutacdo, deve-se usar os valores de mutagdo paterna e materna de Gaviria et al. 2017
sempre que possivel. Quando o valor da taxa de mutagao for igual a zero ou ndo existir
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para o locus desejado no referido artigo, deve-se atribuir ao locus com mutagdo a menor
taxa de mutacgao registrada entre os loci amostrados por Gaviria et al. 2017 ou usar outra
referéncia bibliografica que contenha a taxa de mutacéo especifica para o locus desejado.

11.3. Marcador SE33

Para o locus SE33 deve-se utilizar as frequéncias alélicas contidas no artigo de
Moysés et al. 2017. Também deve-se usar, quando necessario, a taxa de mutagao
masculina de Gaviria et al. 2017, a menor taxa de mutagcdo feminina entre os loci
amostrados (Gaviria et al. 2017) e frequéncias alélicas minimas 5/2N.

11.4. Razao de verossimilhanga em analises de parentesco

Nao existe consenso na literatura acerca da possibilidade de se definir um valor de
razdo de verossimilhanga minimo para se reportar vinculos de parentesco
inequivocamente. Desta maneira, caso necessario, os laboratérios da RIBPG podem se
utilizar das seguintes estratégias para melhor avaliar o grau de confianga nos valores de
razao de verossimilhanca obtidos em analises de parentesco:

o Realizar simulagdes no programa Familias (Kling et al. 2014) para aferir a incidéncia
de falsos negativos/positivos;

o Utilizar recomendacgdes internacionais ao reportar a razao de verossimilhanca,
como o uso de uma escala verbal. Ao se utilizar a escala verbal, esta deve ser
apresentada completa para contextualizagdo do valor obtido (p. ex. SWGDAM,
2018; Buckleton, 2005);

¢ Aumentar o numero de marcadores analisados (p. ex. outros kits autossémicos, Y-
STR, mtDNA, sequenciamento massivo paralelo).

11.5. Casos envolvendo trialelia

Em casos de analise estatistica de coincidéncia (match) e de vinculo genético
envolvendo trialelia, para fins de calculo da razado de verossimilhanga as seguintes regras
devem ser observadas:

¢ Nos casos de coincidéncia (match), apenas o alelo menos frequente dos trés em um
locus trialélico deve ser excluido da anadlise estatistica. Dessa forma a razdo de
verossimilhnanga obtida deve ser a menor possivel considerando todas as
combinacodes de dois alelos existentes.

o Para a analise de vinculo genético, deve-se excluir o locus trialélico da analise.

IMPORTANTE! E recomendado que os perfis com trialelia tenham suas analises
repetidas, preferencialmente com outro kit de PCR de fabricante diferente do primeiro, para
confirmar a trialelia.

IMPORTANTE! Ainda que o locus com trialelia seja excluido da analise, é
recomendado que se examine o locus para verificar se ha inconsisténcias ou se o padrao
alélico esta de acordo com o que é esperado em casos de vinculo genético.
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11.6. Calculo de razao de verossimilhanga de haplétipos de Y-STR em
coincidéncias genéticas envolvendo vestigios de local de crime e amostras de
referéncia

Seguindo recomendacgao da International Society for Forensic Genetics (Roewer et
al. 2020), para analises de Y-STRs entre vestigio de local de crime com perfil haplotipico
unico e amostra de referéncia, € recomendado reportar o resultado no laudo de forma
qualitativa (exclusdo, nao-exclusdo ou inconclusivo). Quando o resultado for de nao-
exclusao (match), o laboratério pode optar por, adicionalmente, reportar a razdo de
verossimilhanga desde que a coincidéncia entre os perfis seja confirmada com pelo menos
21 marcadores de Y-STR, que devem obrigatoriamente conter todos os 17 marcadores do
kit de PCR Yfiler. O calculo da razdo de verossimilhanga deve usar o método de busca em
base de dados reduzida (SWGDAM, 2014), a base de frequéncias haplotipicas da
populacéao brasileira para o kit de PCR Yfiler e a base de frequéncias do kit de PCR usado
para tipar as amostras do caso (item 5 do Apenso 6). Para o calculo da razédo de
verossimilhanga deve-se usar a férmula de “contagem aumentada” 1/[(n+1)/(N+1)] onde
“n” @ o numero de coincidéncias calculado pelo método de busca em base de dados
reduzida e “N” é o numero total de haplétipos da base de dados do kit Yfiler (Roewer et al.
2020).

Além disso, recomenda-se usar o texto a seguir ao se reportar um caso de
coincidéncia genética de Y-STR:

"O perfil de Y-STR obtido na amostra analisada é LR’ vezes mais provével de ser
observado considerando verdadeira a hipotese de que ele foi produzido pelo investigado
(H1) do que a hipétese de que o perfil é oriundo de outro homem qualquer da populagdo
(H2). Entretanto, é essencial considerar que devido ao modo de heranga do cromossomo
Y, que se da de pai para filho sem recombinagéo, outros homens da linhagem paterna do
investigado (ex. avé, tio-avés, pai, tios, sobrinhos, primos, filhos homens, netos, efc.) tém
alta probabilidade de apresentarem o mesmo perfil de Y-STR e, consequentemente, o
mesmo valor de razdo de verossimilhanga do investigado. Assim, o investigado e sua
linhagem patrilinear ndo podem ser excluidos de serem contribuintes da amostra.”

IMPORTANTE! Se o match nédo puder ser confirmado com pelo menos 21
marcadores de Y-STR, recomenda-se reportar o match somente de forma qualitativa ou
nao reportar, dependendo da analise e julgamento do perito criminal.

Outras consideragdes referentes a anadlises estatisticas e interpretacdo dos
resultados estdo contidos em Resolugéo especifica.

" Neste trecho, “LR” se refere ao valor da razao de verossimilhancga calculado.
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12. CONFIRMAGAO, CLASSIFICAGAO DAS COINCIDENCIAS E INVESTIGAGOES
AUXILIADAS

12.1. Confirmacgao das coincidéncias pelos BPGs

Antes de liberar um resultado produzido pelo banco de perfis genéticos, as

coincidéncias candidatas deverao ser revisadas, confirmadas e classificadas como abaixo
descrito. Uma coincidéncia candidata (candidate match), que ainda nao passou por
confirmacgao, ndo é uma coincidéncia confirmada e ndo deve ser divulgada.

A confirmagao de uma coincidéncia tipicamente inclui:

a verificagao da estringéncia da coincidéncia, nos diferentes marcadores;
a verificacao de inconsisténcias do tipo homozigoto/heterozigoto;

a verificagao dos eletroferogramas das amostras envolvidas; e

a analise do historico da ocorréncia.

Nos casos de coincidéncia envolvendo mais de um laboratério, os administradores

deverao se comunicar e os laboratérios deverao participar do processo de revisdo. Nestes
casos, devem ser repassadas informagbes basicas através do modelo vigente de
formulario de informacbes sobre match/rank, o qual sera utilizado para embasar o
georreferenciamento dos matches a nivel nacional, além de ser recomendada a troca dos
eletroferogramas entre os laboratérios que deram origem aos perfis genéticos, com as
devidas marcacdes dos alelos e seus respectivos valores de RFU, para a confeccdo dos
Laudos pelos laboratérios envolvidos.

Os laboratorios devem estabelecer em suas rotinas e dentro de suas realidades,

procedimentos que garantam a confiabilidade dos resultados, em especial quando da
coincidéncia com amostras de referéncia, entre os quais, e nao se limitando a:

estabelecimento em ambito local de procedimentos operacionais padrao (POPs) que
definam protocolos de cadeia de custddia desde o local de coleta até o final da analise
laboratorial e critérios de mitigagao de erros, tal como dupla checagem das amostras
coletadas;

quando aplicavel, em casos em que o perfil de referéncia nao tenha sido rechecado?,
informar a autoridade demandante, por meio de laudo de pericia oficial ou outro
documento técnico-cientifico, sobre a recomendag¢ao de uma nova coleta de amostra
de referéncia do individuo cujo perfil genético gerou a coincidéncia no banco de perfis

2 Cabe a cada laboratério da RIBPG estabelecer seus procedimentos de rechecagem dos
perfis de referéncia. Tais procedimentos podem envolver, por exemplo, a reamplificagdo da
amostra inicialmente coletada somada a checagem da identidade do individuo por outros
métodos de identificacdo (impressdes digitais, por exemplo). Também pode-se considerar
que um perfil de referéncia rechecado € aquele perfil genético coincidente obtido de duas ou
mais coletas realizadas em momentos diferentes. Por exemplo: perfis de individuos
envolvidos em coincidéncias do tipo “ldentificado Duplicado” (Offender Duplicate), ou em
alguns casos de “Coincidéncia pés-condenacgao” (Conviction Match), quando as coletas foram
realizadas em momentos distintos e quando os dados identificadores sao idénticos.
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genéticos, visando a repeticdo de todas as etapas do exame e o confronto direto
entre o perfil de referéncia e o perfil questionado;

e quando aplicavel, comunicar o descarte de amostras nos laudos de pericia oficial ou
em outro documento técnico-cientifico, de modo a cientificar os interessados e
registrar o procedimento quando este for realizado.

IMPORTANTE! Nos casos de coincidéncias envolvendo individuos das categorias
Condenado, Identificado Criminalmente, Decisdo Judicial e RMI, recomenda-se a revisdo
dos documentos que permitiram a inser¢cao destes individuos nas respectivas categorias,
bem como a confirmacao do perfil genético (a partir de checagem do eletroferograma; ou
a partir da reanalise da amostra biolégica, caso isto nao tenha sido feito anteriormente).
Sugere-se, quando possivel, a confirmagao das digitais obtidas no momento da coleta do
material biolégico antes da liberac&o do resultado por meio do Laudo pericial.

12.2. Classificacao das coincidéncias

As coincidéncias candidatas (candidate match) devem ser classificadas pelos BPGs
em, no maximo, quinze dias uteis apds sua ocorréncia. Os laboratérios envolvidos devem
trocar as informagdes necessarias para a classificacao final da coincidéncia no prazo
maximo de um més. Excepcionalmente, ndo sendo possivel a classificacao final no prazo
determinado, tal fato deve ser comunicado e justificado pelo administrador do BPG junto
ao administrador do BNPG. As coincidéncias deverao ser classificadas de acordo com as
classificacdes disponiveis no CODIS:

e Coincidéncia candidata (Candidate Match) - Um possivel match encontrado pelo
CODIS, que deve ser confirmado ou negado pelo analista. Caso os perfis sejam de mais
de um laboratério, um analista de cada laboratério deve participar do processo de
confirmacgao.

e Aguardando mais dados (Waiting For More Data) - Um passo intermediario,
indicando que o match esta em processo de confirmacéao por, pelo menos, um analista. O
analista confirmando o candidate match determinou que é necessaria a analise de mais
dados antes do match ser confirmado ou negado.

e Pendente (Pending) - Também um passo intermediario. O match estd sendo
confirmado por, pelo menos, um analista.

e Coincidéncia confirmada com individuo cadastrado criminalmente (Offender
Hit) - Ocorre quando um ou mais vestigios € ligado a um individuo cadastrado
criminalmente (individuo pertencente a categoria Condenado, Identificado Criminalmente,
Decisao Judicial ou RMI). Esta classificagdo se aplica mesmo em casos em que exista
suspeita prévia da investigagdo. As varas de execugao penal podem ser comunicadas em
caso de match com condenados (por meio de laudo, oficio etc).
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o Coincidéncia confirmada com vestigio (Forensic Hit) - Ocorre quando dois ou
mais vestigios sao ligados pelo CODIS, ou quando ha coincidéncia entre vestigios e restos
mortais nao identificados. Esta classificacdo se aplica mesmo em casos em que exista
suspeita prévia da investigacdo. Também se aplica mesmo quando um ou ambos os perfis
envolvidos na coincidéncia forem de fonte conhecida (Source ID Yes).

¢ Coincidéncia de bancada (Benchwork Match) - Ocorre quando a ligagao entre os
vestigios foi descoberta pelos peritos, na bancada do laboratério, e ndo pelo CODIS, mas
isso também é posteriormente apontado pelo CODIS. Também se aplica quando dois perfis
genéticos provenientes de dois diferentes vestigios dentro uma mesma investigagao sao
inseridos no CODIS e a coincidéncia é apontada.

¢ Coincidéncia pos-condenacgao (Conviction Match) - Ocorre quando o CODIS
detecta a coincidéncia entre o vestigio e a amostra de referéncia criminal, mas o caso ja
havia sido resolvido, ou seja, ja se sabia com certeza da ligacdo da amostra de referéncia
criminal com o vestigio; tal ligagdo pode ter advindo de um prévio exame de comparagao
genética ou nao (por outros meios probatdrios). Também se aplica quando a ligacao da
amostra de referéncia criminal com o vestigio foi estabelecida a partir de uma coincidéncia
no banco local (Offender Hit) e depois ha uma coincidéncia no BNPG. Neste caso, a
coincidéncia no BNPG sera classificada como Conviction Match.

¢ Identificado duplicado (Offender Duplicate) - Indica que dois perfis de referéncia
criminal (Condenado, ldentificado Criminalmente, Decisdo Judicial ou RMI) coincidem.
Normalmente ocorre quando o mesmo individuo cadastrado criminalmente é inserido no
banco duas vezes. Caso o Offender Duplicate ocorra dentro de um BPG local, deve-se
manter apenas um dos perfis genéticos. Pode-se, por exemplo, manter o perfil mais antigo
atualizando a sua categoria (p. ex. tocar Suspect por Convicted Offender) e
complementando os marcadores genéticos que porventura possam ser adicionados ao
perfil. Nao se deve excluir perfis genéticos no caso de Offender Duplicate quando esta
coincidéncia ocorre no BNPG. Caso haja no BNPG coincidéncias entre identificados
duplicados com um vestigio ou Resto Mortal NI, a coincidéncia sera contabilizada e
conduzida pelo laboratério que inseriu o perfil do individuo cadastrado criminalmente
primeiro. Neste caso (Offender Duplicate prévio no BNPG), a coincidéncia “vestigio x 1°
perfil de referéncia inserido” sera classificada como “Offender Hit’ e a coincidéncia “vestigio
x 2° perfil de referéncia inserido” sera classificada como “Duplicate Match’.

« Informacio investigativa (Investigative Information) - E um no match que foi til
para a investigagdo. Principalmente quando o suspeito é excluido pelo CODIS e isso
contribui para a investigacdo, que ira atras de outros suspeitos ou outras linhas de
investigacao.

¢ Definido pelo Usuario 1, 2 e 3 (User Defined 1, 2 e 3) - Podem ser definidos a
critério do laboratério.

e Nao coincidéncia (No Match) - Durante o processo de confirmacao o analista

determina que um match categorizado como candidate, pending ou waiting for more data
nao € um match verdadeiro.
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o Gémeos (Twins) - Utilizado para match entre gémeos.

o Pendente de classificagado estadual (Pending Local Disposition) - Utilizada pelo
BNPG, que aguarda o trabalho do banco estadual.

o Coincidéncia duplicada (Duplicate Match) - O mesmo match ja existia no banco
de dados. Esta classificacao também se aplica quando ocorrem Ranks entre diferentes
arvores genealdgicas de um mesmo nucleo familiar e um Resto Mortal NI ou Pessoa Viva
de ldentidade Desconhecida. Por exemplo, dois Ranks entre um determinado Resto Mortal
NI com uma arvore do tipo Pedigree Tree (mae + pai) e uma arvore do tipo Single Typed
Node (apenas mae). Neste caso um dos Ranks sera classificado como ID Confirmed e o
outro como Duplicate Match, sendo discricionario do laboratério decidir qual deles recebera
cada uma destas classificagoes.

o Duplicada (Duplicate) — utilizada quando multiplos perfis correspondentes ao
mesmo individuo sao inseridos no CODIS.

¢ Coincidéncia confirmada entre Restos Mortais NI (RMNI Hit) - Ocorre quando
dois ou mais Restos Mortais NI s&o ligados pelo CODIS, sendo possivel em caso de corpos
fragmentados.

¢ Identificagcao pendente (ID Pending) - A identificacdo de um Resto Mortal NI esta
aguardando confirmacgéo.

¢ Identificagao confirmada (/D Confirmed) — Utilizada quando um Resto Mortal NI
tem a identidade confirmada. Aplica-se mesmo quando a identidade é confirmada a partir
de uma coincidéncia entre um Resto Mortal NI e um Convicted Offender. Neste ultimo caso,
o perfil genético do Resto Mortal NI deve ser excluido do banco, ao passo que o Convicter
Offender deve ter sua classificagao alterada para RMI.

IMPORTANTE! Em caso de identificagdo confirmada, os perfis genéticos relacionados
a pessoa desaparecida (Restos Mortais NI ou Unidentified Person), bem como os perfis
dos respectivos familiares, devem ser retirados do banco. Excetua-se a esta regra os
casos de Restos Mortais NI fragmentados (conforme item 8.2) ou quando se tem
prerrogativa para este ser classificado como RMI (conforme itens 8.1 e 8.2).

12.3. Coincidéncias confirmadas relacionadas a casos criminais e
investigagoes auxiliadas

A principal medida de resultados dos bancos de perfis genéticos € o numero de
investigacdes auxiliadas. Para fins de contagem, uma dada investigacdo sé pode ser
auxiliada uma unica vez. Uma coincidéncia confirmada auxilia uma investigagdo quando o
caso envolvendo a coincidéncia encontrava-se sem solucgéo.
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As coincidéncias confirmadas e investigacdes auxiliadas devem ser contabilizadas
de acordo com as seguintes regras:

Regra 1:
O nivel (Nacional ou Estadual) no qual a coincidéncia confirmada ocorreu € que deve
contabiliza-la.

Regra 2:

Uma coincidéncia confirmada é contada quando pelo menos um dos perfis genéticos
coincidentes é de um caso nao solucionado. Como sado necessarias duas amostras para
uma coincidéncia confirmada, o numero total de coincidéncias confirmadas é igual ao
numero de amostras menos um (N-1).

Regra 3:

Uma investigagcao s6 pode ser auxiliada uma vez. Conte o numero de investigacdes que o
banco de dados ajudou, ndo o numero de vezes que o banco de dados auxiliou as
investigacdes. Isso reflete uma relacao direta entre a contagem e os casos envolvidos. Por
exemplo, uma investigacao com perfis de mais de uma fonte sé pode ser contada uma vez.
Os laboratdrios s6 podem contar suas proprias investigacées como tendo sido auxiliadas.

Regra 4:

Uma coincidéncia confirmada pode auxiliar mais de uma investigacdo. Uma unica
coincidéncia confirmada pode associar diversos casos separados. Os laboratérios podem
contabilizar todas as investigagdes auxiliadas no ambito de sua jurisdigao.

Regra 5:

Uma investigacao auxiliada deve estar associada a uma coincidéncia confirmada. Uma
investigacao é auxiliada se estiver diretamente relacionada a uma coincidéncia no banco
de dados.

Regra 6:

Apenas investigacoes de casos nao resolvidos podem ser auxiliadas.

12.4. Coincidéncias confirmadas e associagoes relacionadas a pessoas
desaparecidas e identificagdes auxiliadas

Quando o resultado de uma busca envolver perfis que podem ter sido originados de
um mesmo individuo, o termo “coincidéncia” pode ser usado.

Para buscas envolvendo familiares de pessoas desaparecidas, os resultados séo
chamados “associag¢des” ou “vinculos”.

12.5. Comunicagao das Coincidéncias

Havendo a confirmagéo da coincidéncia, a qual envolve também a classificagao da
mesma no banco, o responsavel pela investigagdo/processo/identificagao (autoridade
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policial, judiciaria ou responsavel pela medicina legal) devera ser comunicado por meio da
emissao de laudo pericial.

No que se refere a divulgagdo para o publico externo, tal como na midia, sitios
eletrénicos e redes sociais, visando a preservacao da efetividade do exame de DNA no
meio forense, considera-se imperioso que sejam divulgadas apenas informacdes gerais
sobre os casos, sem detalhamentos sobre a investigagdo e, notadamente, quanto aos
materiais processados. Por exemplo, deve-se evitar a mencdo aos tipos de
objetos/vestigios examinados, adotando-se no maximo termos mais gerais como
“vestigios”.

IMPORTANTE! A divulgacéo de coincidéncias registradas no BNPG, por envolverem
diferentes instituicdes, deverao ser realizadas em comum acordo entre as partes, obtendo-
se prévia autorizacdo quanto ao conteudo a ser veiculado e a correta utilizacido das marcas
dos participes. Os Apensos 7, 8 e 9 apresentam os fluxos a serem seguidos para a
confirmacgao e a divulgacao das coincidéncias registradas.

13. COLABORAGAO ENTRE LABORATORIOS

Em diversas situagbes os laboratérios participes da RIBPG podem colaborar entre
si, sendo essa uma acgao positiva e compativel com o trabalho em Rede.

Quando ocorrer a analise e obtencao de perfis genéticos em outro laboratério diverso
do laboratério de origem (responsavel pela coleta), a nomenclatura do perfil a ser inserido
no banco da instituicdo parceira sera definida pela equipe de origem, em acordo com o
laboratério onde a analise é realizada.

No caso de um laboratério necessitar a coleta de material de referéncia em uma
Unidade da Federacdo diversa da sua, sdo possiveis, mas n&o limitadas, as seguintes
opcgoes:

1. representantes da UF que necessita da referéncia deslocam-se até a outra UF para
realizagdo da coleta;

2. representantes da UF onde reside o doador da amostra, demandados pela UF que
necessita da referéncia, realizam a coleta e o envio da amostra, juntamente com os
registros de coleta, por meio de servigo de transporte a ser acordado com a UF
demandante;

3. representantes da UF onde reside o doador da amostra, coletam e processam o
material de referéncia, enviando o eletroferograma e a documentagao relativa a
coleta para a UF demandante.

Cabe a UF que necessita da amostra, em acordo com a UF onde reside o doador
(quando necessario o apoio), definir a melhor maneira de gerir a questédo. Porém, seja qual
for a opgao escolhida, devem ser observados os principios de ndo ambiguidade dos
registros, de cuidado com a rastreabilidade e de respeito aos padrdes de qualidade da
RIBPG.
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Caso se opte pela coleta e analise da amostra de referéncia sendo realizadas pelo
laboratoério da UF onde reside o doador, tal amostra devera receber o mesmo tratamento
que as demais que dao entrada em tal laboratério. Isto inclui, mas n&o se limita, aos
procedimentos de cadeia de custddia, a identificagdo Unica e inequivoca, aos registros
técnicos, ao armazenamento e a manutencao de material para eventualidade de uma nova
pericia. Nesta situagao cabem ainda as seguintes orientagdes:

¢ Ao final da analise, o laboratdrio parceiro deve enviar para o laboratério demandante
o termo de coleta e o eletroferograma com numeragdo univoca, que identifica a
amostra no laboratério de origem;

¢ O laboratério demandante deve fazer uma referéncia clara em seus laudos sobre a
origem do perfil genético, mencionando precisamente o laboratoério responsavel pela
coleta e analise da amostra.

e Os laboratérios envolvidos nesta colaboragcdo devem acordar entre si sobre qual
banco de dados recebera o perfil genético, visando o seu compartiihamento com a
RIBPG.
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APENSO 1
MARCADORES GENETICOS ACEITOS NA RIBPG

A - Marcadores Genéticos Autossdmicos e Amelogenina
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CSF1PO <6, 6-15, >15 Requerido Requerido Requerido Requerido
FGA <17,17-31.2,>31.2 Requerido Requerido Requerido Requerido
THO1 <5, 5-10, >10 Requerido Requerido Requerido Requerido
TPOX <6, 6-13, >13 Requerido Requerido Requerido Requerido
vWA <11, 11-21, >21 Requerido Requerido Requerido Requerido
D3S1358 <12, 12-19, >19 Requerido Requerido Requerido Requerido
D5S818 <7,7-16,>16 Requerido Requerido Requerido Requerido
D7S820 <6, 6-14, >14 Requerido Requerido Requerido Requerido
D8S1179 <8, 8-18, >18 Requerido Requerido Requerido Requerido
D13S317 <8, 8-15,>15 Requerido Requerido Requerido Requerido
D16S539 <5, 5-15, >15 Requerido Requerido Requerido Requerido
D18S51 <9, 9-26, >26 Requerido Requerido Requerido Requerido




D21S11 <24.2,24.2-38, >38 Requerido Requerido Requerido Requerido

Amelogenina XY Aceito Aceito Requerido Requerido
D2S1338 <15, 15-28, >28 Aceito Aceito Aceito Aceito
D19S433 <9,9-17.2,>17.2 Aceito Aceito Aceito Aceito
Penta D <2.2,2.2-17>17 Aceito Aceito Aceito Aceito
Penta E <5, 5-24, >24 Aceito Aceito Aceito Aceito
D10S1248 <10, 10-20, >20 Aceito Aceito Aceito Aceito
D22S1045 <10, 10-19, >19 Aceito Aceito Aceito Aceito
D1S1656 <9, 9-20.3, >20.3 Aceito Aceito Aceito Aceito
D12S391 <15, 15-27, >27 Aceito Aceito Aceito Aceito
D2S441 <9, 9-16, >16 Aceito Aceito Aceito Aceito
SE33 <4.2,4.2-38, >38 Aceito Aceito Aceito Aceito
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B - Marcadores Genéticos do Cromossomo Y
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DYS19 <10, 10-19, >19 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS385 <7,7-25, >25 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS389 | <10, 10-15, >15 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS389 I <24, 24-34,>34 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS390 <18, 18-27, >27 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS391 <8, 8-13, >13 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS392 <7,7-18,>18 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS393 <8, 8-16, >16 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS438 <8, 8-12, >12 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS437 <13, 13-17, >17 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS439 <8, 8-15, >15 Aceito Aceito Aceito Aceito
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DYS448 <17,17-24,>24 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS456 <13, 13-18, >18 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS458 <14, 14-20, >20 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS481 <17,17-32, >32 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS533 <7,7-17,>17 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS549 <7,7-17,>17 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS570 <10, 10-25, >25 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS576 <11, 11-23, >23 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS635 <20, 20-26, >26 Aceito Aceito Aceito Aceito
DYS643 <6, 6-17, >17 Aceito Aceito Aceito Aceito
YGATAH4 <8, 8-13, >13 Aceito Aceito Aceito Aceito

39



C - Marcadores Genéticos de DNA Mitocondrial

Restos Mortais Nao
Identificados e Referéncia

Familiares de Pessoas
Desaparecidas, Pessoa de

Regido Posigoes Direta de Pessoa Identidade Desconhecida
Desaparecida e Equipe
HV1 16.024-16.365 Aceito Aceito
HV2 73-340 Aceito Aceito
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APENSO 2

CRITERIOS DE ADMISSIBILIDADE DAS CATEGORIAS RELACIONADAS A CASOS CRIMINAIS
PARA FINS DE CADASTRO NO SOFTWARE CODIS

Specimen

Amostra Descrigao Critérios
Category
Amostras bioldgicas coletadas em
. locais de crimes ou em vitimas, Devem conter, pelo menos,
- Forensic, . .
Vestigio Unknown conforme preceitua o Cddigo de todos os treze marcadores
Processo Penal, contendo material CODIS.
genético de apenas um individuo.
Devem conter pelo menos oito
L marcadores genéticos dentre os
Amostras bioldgicas coletadas em
. . e treze marcadores CODIS e
. , locais de crimes ou em vitimas,
Vestigio Forensic . - apresentar MRE (em
. . conforme preceitua o Codigo de .
parcial partial . estringéncia moderada) menor
Processo Penal, das quais se E—
obteve um perfil parcial do que 10 ou inverso do MRE
P P maior do que 107 considerando
os 13 CODIS core loci.
Devem conter pelo menos oito
S marcadores genéticos dentre os
Amostras bioldgicas coletadas em
. . s treze marcadores CODIS e
- , locais de crimes ou em vitimas,
Vestigio com Forensic . - apresentar MRE (em
. , conforme preceitua o Cédigo de PN
mistura mixture . estringéncia moderada) menor
Processo Penal, contendo material 7o
» . s do que 107 ou inverso do MRE
genético de mais de um individuo . 7 .
maior do que 10’ considerando
os 13 CODIS core loci.
. Amostras bioldgicas coletadas de Devem conter, pelo menos,
Convicted o :
Condenado individuos condenados pelos crimes todos os treze marcadores
offender : . A
previstos na legislagado vigente. CODIS.
Amostras bioldgicas coletadas por
- x . . . Devem conter, pelo menos,
Identificado Suspect, ocasido da identificagédo criminal,
. . . - todos os treze marcadores
criminalmente Known como estabelecido na legislacao CODIS
vigente. '
Amostras bioldgicas de referéncia
coletadas por ordem judicial em
. . . . Devem conter, pelo menos,
Decisdo situagdes nas quais a pessoa
e e s Legal ; . todos os treze marcadores
judicial relacionada n&o se enquadra nas
. CODIS.
categorias condenados nem
identificados criminalmente
Amostras de individuos falecidos e
identificados que podem ser
Restos . . Devem conter pelo menos nove
. incluidos em bancos de dados de e
Mortais RMI marcadores genéticos dentre os

Identificados

perfis genéticos, conforme
Resolugao vigente do Comité
Gestor

treze marcadores CODIS.
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APENSO 3

CRITERIOS DE ADMISSIBILIDADE DAS CATEGORIAS RELACIONADAS A PESSOAS
DESAPARECIDAS PARA FINS DE CADASTRO NO SOFTWARE CODIS

Amostra Specimen Descrigao Critérios
Category
Amostra bioldgica coletada de conjuge de Devem conter, pelo
Conjuge Spouse pessoa desaparecida, quando tém um menos, todos os treze
filho(a). marcadores CODIS.
Filho Biological Amostra bioldgica coletada de filho(a) Devem conter, pelo
biolégico child biologico(a) de pessoa desaparecida menos, todos os treze
9 9 P P ' marcadores CODIS.
= . , Amostra biolégica coletada de irmao(a) ou Devem conter, pelo
Irmao Biological R
bioléaico siblin meio-irmao(a) biolégico(a) de pessoa menos, todos os treze
9 9 desaparecida. marcadores CODIS.
s b ra Biological Amostra bioldgica coletada de mae bioldgica Devem conter, pelo
Mae biolégica mother de pessoa desaparecida menos, todos os treze
P P ' marcadores CODIS.
. . o D Devem conter, pelo
S e Biological Amostra bioldgica coletada de pai bioldgico v P
Pai biolégico father de pessoa desaparecida menos, todos os treze
P P ' marcadores CODIS.
Amostra bioldgica coletada de outros
. - . Devem conter, pelo
Parente Maternal familiares da linhagem materna (excluindo-se
. . i ) o menos, todos os treze
materno relative as categorias mae bioldgica, filho bioldgico e
S marcadores CODIS.
irmao bioldgico).
Amostra bioldgica coletada de outros
. ; . Devem conter, pelo
Parente Paternal familiares da linhagem paterna (excluindo-se
aterno relative as categorias pai bioldgico, filho bioldgico e menos, todos os treze
P o g . P gico, 9 marcadores CODIS.
irmao bioldgico).
Pessoa de , . s . Devem conter, pelo
. . Unidentified Amostra bioldgica coletada de pessoa viva
identidade erson de identidade desconhecida menos, todos os treze
desconhecida P ’ marcadores CODIS.
Amostra coletada de itens de uso pessoal de
a uma pessoa desaparecida, como escova de Devem conter pelo
Referéncia oo
. .. dentes, barbeador, roupa intima usada, menos nove
direta de Missing . . -
bidpsia, entre outros. Devem ser validados marcadores genéticos
pessoa person ] - i
desaparecida por meio da comparagédo com os perfis de dentre os treze
P familiares da pessoa desaparecida, sempre marcadores CODIS.
que possivel.
Devem conter pelo
:;sr::iss nio Restos Amostra bioldgica coletada de restos mortais 2::;8 dg(r)(\a/: enéticos
mortais NI de identidade indeterminada. 9

identificados

dentre os treze
marcadores CODIS.
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APENSO 4

CATEGORIAS DE AMOSTRAS BIOLOGICAS E SEUS RESPECTIVOS iNDICES, PARA FINS DE
CADASTRO NO SOFTWARE CODIS

Categoria (Specimen Category)
Vestigio (Forensic, Unknown)

Vestigio parcial (Forensic,Partial)

Vestigio com mistura (Forensic Mixture)
Condenado (Convicted Offender)

Identificado Criminalmente (Suspect, Known)
Decisao Judicial (Legal)

Restos Mortais Identificados (RMI)

Restos Mortais Nao Identificados

(Restos Mortais NI)

Referéncia Direta de Pessoa Desaparecida
(Missing Person)

Pessoa de Identidade Desconhecida
(Unidentified Person)

Filho Biologico (Biological Child);
Irmao Biolégico (Biological Sibling);
Mae Biolégica (Biological Mother);
Pai Biologico (Biological Father);
Parente Materno (Maternal Relative);

Parente Paterno (Paternal Relative)

Conjuge (Spouse)

Filho Biolégico (Biological Child);
Irméao Biolégico (Biological Sibling);
Mae Biolégica (Biological Mother);
Pai Biologico (Biological Father);
Parente Materno (Maternal Relative);
Parente Paterno (Paternal Relative);
Conjuge (Spouse)

Filho Biolégico (Biological Child);
Irmao Biolégico (Biological Sibling);
Mae Biolégica (Biological Mother);
Pai Biologico (Biological Father);
Parente Materno (Maternal Relative);

Parente Paterno (Paternal Relative)
Equipe (Staff)

Exclusao (Elimination, Known)

indice (Index)
Vestigio (Forensic)
Vestigio parcial (Forensic,Partial)
Vestigio com mistura (Forensic Mixture)
Condenado (Offender)
Identificado Criminalmente (Suspect)
Decisao Judicial (Legal)
Restos Mortais Identificados (RMI)

Restos Mortais Nao Identificados

(Restos Mortais NI)

Referéncia Direta de Pessoa Desaparecida
(Missing Person)

Pessoa de Identidade Desconhecida

(Unidentified Human [Remains])

Familiares de Pessoas Desaparecidas

(Relatives of Missing Person)

Conjuge (Spouse)

Arvore Genealégica (Pedigree Tree)

Arvore Com Apenas Um Familiar (Single Typed

Node)

Equipe (Staff)

Exclusao (Elimination, Known)
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APENSO 5
INDICES CONFRONTADOS NAS BUSCAS
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APENSO 6
FORMULAS E PADROES

1. Utiliza-se as formulas de probabilidade de coincidéncia de Balding-Nichols (1994) [Balding,
D.J. et al. Forensic Sci. Int. 64, 125—-140, 1994], sendo {[26+(1-8)p][36+(1-8)p]}/[(1+0)(1+28)]
para homozigotos e {2[6+(1 0)p][6+(10)q]}/[(1+8)(1+20)] para heterozigotos.

2. Por exemplo, Tabela 10.6 de Buckleton, J. et al. CRC Press, 1a Ed., 530 p., 2005.

3. Aguiar et al. (2014) [Aguiar, V.R. et al. Forensic Sci. Int.: Genet. 13, e6-e12, 2014] para os
loci D10S1248, D12S391, D16S539, D18S51, D19S433, D1S1656, D21S11, D22S1045,
D2S1338, D2S441, D3S1358, D8S1179, FGA, THO1, vWA, CSF1PO, D13S317, D5S818,
D7S820 e TPOX, e de Aguiar et al. (2012) [Aguiar, V.R. et al. Forensic Sci. Int.: Genet. 6, 504-
509, 2012] para os loci Penta D e Penta E; e como corregao 6 = 0,02.

4. Exemplo 1: Uma analise no programa LRmix usando tanto as frequéncias de Aguiar et al.
quanto a de Moysés et al. (SE33) deve configurar a frequéncia alélica minima usando o N de
1.107 (do locus SE33). Logo, neste exemplo, a frequéncia alélica minima configurada no
programa seria 5/(2x1.107) = 0,0022583559. Exemplo 2: Uma analise usando o mesmo
programa em que o Jocus SE33 nao for incluido, a frequéncia alélica minima sera calculada
usando o N de 93.350 (se o locus CSF1PO estiver na analise). Logo, neste exemplo, a
frequéncia alélica minima configurada no programa seria 5/(2x93.350) = 0,000026781. Se o
locus CSF1PO nao for usado na analise, deve-se utilizar o proximo locus com o menor N para
o calculo da frequéncia alélica minima.

5. Por exemplo, se as amostras do caso foram tipadas com o kit de PCR PowerPlex Y23,
primeiramente 0 match entre a amostra questionada e a amostra de referéncia deve ser
confirmado com pelo menos 21 marcadores de Y-STR, desde que 17 desses marcadores
sejam os mesmos do kit Yfiler. Neste caso, a busca em base de dados reduzida se dara nas
bases de frequéncias da populacao brasileira dos kits de PCR PowerPlex Y23 e Yfiler.
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APENSO 7

FLUXO PARA COMUNICACAO DE MATCHES
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APENSO 8

FLUXO PARA CONFERENCIA DE MATCHES
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APENSO 9

FLUXO PARA DIVULGACAO DE MATCHES
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APENSO 10

GUIA PARA INSERGAO DE PERFIS GENETICOS DE VESTIGIOS

REDE INTEGRADA DE BANCOS DE PERFIS GENETICOS
Guia para determinar se um perfil genético de vestigio de criminoso pode entrar no CODIS

Fis . T : 2y
l. Ha documentagaoindicando Nio
que um crime foi cometido?

* Sim

s 73
Il. O vestigio foi coletado no local
de crime*?

+ Sim

© . e
[Il. O material biologico pode ser
atribuido ao criminoso?

* Sim

b

-

<

(v az : ) Cxom— R &
[V. Ha um suspeito para o caso em Naoi O perfil genético podera ser
questdo? inserido no banco de dados.

g S b &

* Sim

( e . ) g T ; )
V. O material foi apreendido com Naoa O perfil genético podera ser

i 0 suspeito? ) |_inserido no banco de dados. )

Sim

(*) Um vestigio coletado no corpo da vitima também cumpre este requisito.
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