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Acesse 0 portal do OBTEC COVID-19 para o histérico de noticias e artigos cientificos,
estudos de Pl e financiamentos relacionados ao novo coronavirus.
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DESTAQUES

Na busca por tentar compreender por que algumas pessoas ndao desenvolvem COVID-19,
pesquisadores da USP, Unesp e do Grupo Fleury identificaram alguns genes do sistema
imune humano que podem ajudar a entender esse mecanismo. Os genes candidatos sdo
conhecidos como MICA e MICB e pertencem ao complexo MHC (complexo principal de
histocompatibilidade), localizado no cromossomo 6. Essas moléculas ja foram descritas em
estudos anteriores e estdo associadas com estresse celular, como cancer e infecgdes. Apos
comparar 86 casais em que um desenvolveu a doenga e o outro ndo (chamados casais
discordantes), os pesquisadores observaram, por modelos matematicos (in silico), que
moléculas MICA estavam aumentadas e as MICB diminuidas nos individuos infectados. Por
outro lado, as MICB estavam aumentadas nos resistentes. Para que o MICA e o
MICB possam agir, as moléculas por eles codificadas precisam se ligar a um receptor
chamado NKG2D, localizado na superficie das células natural killer (NK) e linf6citos TCD8+.
Os pesquisadores citam que no caso do MICB, é possivel que sua expressdao diminuida nos
pacientes infectados possa, da mesma forma que o MICA soldvel, contribuir para uma
menor ativacdo de células NK e linfécitos TCD8+ e uma menor resposta imune contra o
virus (25/04/2021). Fonte: Jornal USP e medRvix



https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/
https://jornal.usp.br/ciencias/genes-do-sistema-imune-podem-explicar-a-resistencia-e-a-suscetibilidade-ao-novo-coronavirus/
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2021.04.21.21255872v1
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Arquivos%20Textos/Estudo9vacinasmRNAdez2020.pdf
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tramite-prioritario
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Financiamento
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Pesquisa com objetivo de compreender o porqué que pessoas que compartilham a mesma
residéncia, mas apenas uma foi acometida pela COVID-19 foi realizada com os dois pares
de gémeos monozigdticos, que haviam se infectado pela COVID-19 entre maio e junho de
2020. O par do sexo masculino foi assintomatico e o do sexo feminino apresentou sintomas,
sendo que uma das irmas foi reinfectada quatro meses depois da primeira infeccao. As
duplas residiam nas mesmas casas e compartilhavam de muitos habitos. Assim que o
sequenciamento genético verificou a condicdo monozigoética dos pares, foram iniciadas as
andlises imunolégicas. Os pesquisadores explicam que, entre as defesas imunitarias
avaliadas, foi analisada a resposta inespecifica que, geralmente, é a primeira ativada
quando o organismo entra em contato com algum antigeno qualquer, isto é, um agente
estranho, como virus e bactérias. Os dados do estudo, realizado com amostras de sangue
dos pacientes, mostraram que nao houve falha nessa resposta para nenhum dos casos e os
pares apresentaram uma ativacao muito semelhante desse mecanismo. O grande achado da
pesquisa se deu na analise de outro tipo resposta especifica, a resposta celular, que
acontece através da atuacdo dos linfécitos T. Estas células reconhecem os virus por meio de
fragmentos de suas proteinas (chamados de epitopos) e destroem tanto os préprios virus
quanto as células infectadas, usadas por eles para se replicar. Essa é a forma de defesa mais
eficiente, sendo ativada quando as anteriores nao bastaram. Quando foi analisada em
laboratério a resposta celular dos linfécitos T aos epitopos de uma gama de virus (da
familia do coronavirus), observou-se que os gémeos assintomaticos apresentaram boa
resposta, assim como a irma nao reinfectada. Ja a que se infectou novamente apresentou
uma reposta celular deficiente. “Enquanto o sistema imune dos gémeos respondeu para
quase todos os 46 epitopos testados do virus e o de uma das irmas reconheceu 36, o da
gémea que teve reinfeccdo reconheceu apenas 7, apresentando uma resposta fraca e
deficiente (27/04/2021). Fonte: Jornal da USP

Pesquisa avalia a seguranca e eficicia de uma vacina dois-em-um de replicon e VLP de
minispike para COVID-19 em camundongos apds uma Unica imunizag¢do. A proteina (S) do
SARS-CoV-2 é o principal alvo dos atuais candidatos a vacina para COVID-19, mas pode
induzir anticorpos nao neutralizantes, o que pode causar complicacdes induzidas pela
vacinacdo. Os autores desenvolveram uma plataforma segura de vacina utilizando replicon


https://jornal.usp.br/ciencias/covid-19-gemeos-identicos-podem-mostrar-diferentes-respostas-imunologicas-a-infeccao/
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de rabdovirus para apresentacao aprimorada do dominio de ligagdo de receptores (RBD).
Foi desenhado entdo uma minispike quimérica que compreende o RBD globular ligado a
uma sequéncia transmembrana de uma glycoproteina (G) derivada do virus da raiva
(RABV). O replicon codificando a minispike ndo s6 permitiu a expressdao do antigeno na
superficie celular, mas também a incorporacdo no envelope de particulas nao infecciosas
secretadas, combinando assim a expressdo classica de antigeno orientado por vetores e a
apresentacdo de particulas semelhantes ao virus particulado (VLP). Uma unica dose foi
capaz de estimular a producdo de anticorpos neutralizantes e de proteger camundongos
frente ao desafio com o SARS-CoV-2 (21/04/2021). Fonte: PLOS Pathogens
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MEDICAMENTOS

Pesquisadores da USP estudam solug¢des para o controle da pandemia do SARS-CoV-2 entre
as substancias pesquisadas estdo o extrato de propolis verde, estudado ainda in vitro e o
antiviral fumarato de tenofovir que ja estdo em testes clinicos ambos da Faculdade de
Ciéncias Farmacéuticas de Ribeirdo Preto (FCFRP) da USP (28/04/2021). Fonte: Jornal da
USP


https://doi.org/10.1371/journal.ppat.1009064
https://jornal.usp.br/ciencias/de-testes-iniciais-ate-ensaios-clinicos-cientistas-seguem-busca-por-drogas-contra-a-covid/
https://jornal.usp.br/ciencias/de-testes-iniciais-ate-ensaios-clinicos-cientistas-seguem-busca-por-drogas-contra-a-covid/
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Artigo relata os resultados de um ensaio piloto randomizado, duplo-cego e controlado por
placebo fase 2 de interferon beta-1a nebulizado em 101 adultos internados em hospital
com COVID-19. Os autores descobriram que os pacientes que receberam interferon beta-1a
nebulizado apresentaram chances significativamente maiores de melhora clinica em toda a
Escala Ordinal da OMS para Melhoramento Clinico do que aqueles que receberam placebo,
tanto no dia 15/16 como no dia 28. No entanto, ndo houve diferenca significativa entre os
grupos de tratamento nas chances de alta hospitalar até o dia 28: 81% dos pacientes
tiveram alta no grupo interferon beta-1a nebulizado em compara¢dao com 75% de 48 no
grupo placebo (12/11/2020). Fonte: The Lancet

Intention-to-treat population Odds ratio pvalue
{95% 1)
Recavery on day 15 or 16 & 319(124-8-24) 0017
Recavery on day 28 . 358 (1-41-9.04) 0007
Discharge from hospital day 15 ar 16 - 163 (0-61-435) 033
Discharge from hospital day 28 - 184 (0-64-5-29) 026
Improvement on 050 day 15 or 16 2 232(107-504) 0033
Impraverment on D501 day 28 - 3.15(1-3%-7-14) 0006
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VACINAS

Professor do Instituto de Ciéncias Biomédicas da USP e pesquisadora da UFRGS oferecem
uma interpretacgdo sobre o estudo publicado como preprint sobre seguranca e potencial de
estimular resposta imunoldgica pela CoronaVac, realizado no Chile. Segundo os
pesquisadores, é normal e esperado que vacinas baseadas em virus inativados, como a
CoronaVac, estimulem quantidades menores de anticorpos do que vacinas que nao utilizam
o virus inteiro, pois utilizam estratégias diferentes. As vacinas de vetor viral (como a
Covishield, desenvolvida pela parceria entre a AstraZeneca com a Universidade de Oxford)
priorizam estimular uma resposta potente de anticorpos para a proteina S, e para isso
usam na sua formulacdo apenas essa proteina do virus para treinar o sistema imunolégico.
A CoronaVac, em contrapartida, busca estimular resposta imunolégica contra todas as
partes do virus, e para isso troca poténcia por abrangéncia. Assim, a CoronaVac busca gerar
resposta imunoldgica para outras proteinas do virus, incluindo a indu¢do de células do
sistema imunologico (os linfécitos). Alguns estudos recentes sugerem que os linfocitos sdo
importantes para conter o agravamento da doenca, portanto, o dado mais importante do
estudo chileno, segundo os pesquisadores, é exatamente a detec¢do da resposta de
linfécitos induzidos pela CoronaVac. Os pesquisadores concluem que esse dado indica que
a vacina é capaz de treinar o sistema imunoldgico para agir contra todas as partes do virus,
ndo apenas contra a proteina S, com a presenca dos linfécitos para compor o arsenal da
resposta contra a infeccdo viral. Desta forma, provavelmente a CoronaVac é menos
suscetivel as mutacdes que o virus faz na proteina S (22/04/2021). Fonte: Jornal da USP


https://doi.org/10.1016/S2213-2600(20)30511-7
https://jornal.usp.br/artigos/coronavac-para-alem-de-anticorpos/
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O presidente da Agéncia Nacional de Vigilancia Sanitaria (Anvisa) fez um pronunciamento
por meio das redes sociais do 6rgao questionando criticas feitas pelos laboratérios e
instituicdes responsaveis pelo desenvolvimento da vacina Sputnik V. Durante o
pronunciamento, técnicos acrescentaram que a deteccao de adenovirus replicante ocorreu
no produto acabado, e ndo em fases intermediarias da fabricacdo. O indice de presenca
teria sido 300 vezes superior ao maior limite permitido pela FDA americana. Segundo a
Anvisa, “se ndo houver mudangas na vacina, ndo ha como autorizar seu uso no Brasil”. O
gerente-geral da Anvisa alertou que, uma vez no organismo humano, o adenovirus
replicante poderia causar viroses e se acumular em tecidos especificos do corpo, como nos
rins (29/04/2021). Fonte: Agéncia Brasil

As vacinas contra a COVID-19 proporcionaram a oportunidade de retardar a propagacao
do virus. Agora os cientistas estdo estudando a eficidcia das vacinas na contengdo da
transmissdo. Novos dados do Centro de Controle e Prevencdo de Doencas dos Estados
Unidos (CDC) revelam que infecgdes por COVID-19 podem ocorrer em vacinados, mas
parecem ser excepcionalmente raras. Em 14 de abril, o CDC recebeu relatos de que cerca
de 5,8 mil pessoas vacinadas com as duas doses foram infectadas pelo SARS-CoV-2. Quase
metade dessas infec¢des (45%) ocorreram em pessoas com idades acima de 60 anos. 7%
das pessoas com infec¢des que quebraram a barreira da vacina — infec¢des que ocorrem
apoés a imunizacao completa — foram internadas e 1% morreu. Quatro meses depois que a
FDA autorizou as primeiras vacinas contra a COVID-19, o CDC obteve dados suficientes
para sugerir que as vacinas reduzem substancialmente o contadgio — e, portanto, reduzem
a possibilidade de uma pessoa vacinada contaminar outras pessoas (29/04/2021). Fonte:
National Geographic

Pesquisa avalia a seguranca e eficacia de uma vacina dois-em-um de replicon e VLP de
minispike para COVID-19 em camundongos apds uma Unica imunizagdo. A proteina (S) do
SARS-CoV-2 é o principal alvo dos atuais candidatos a vacina para COVID-19, mas pode
induzir anticorpos nao neutralizantes, o que pode causar complicacdes induzidas pela
vacinagdo. Os autores desenvolveram uma plataforma segura de vacina utilizando replicon
de rabdovirus para apresentacdo aprimorada do dominio de ligacdo de receptores (RBD).
Foi desenhado entdo uma minispike quimérica que compreende o RBD globular ligado a
uma sequéncia transmembrana de uma glycoproteina (G) derivada do virus da raiva
(RABV). O replicon codificando a minispike ndo s6 permitiu a expressao do antigeno na
superficie celular, mas também a incorporacao no envelope de particulas nao infecciosas
secretadas, combinando assim a expressdo classica de antigeno orientado por vetores e a
apresentacdo de particulas semelhantes ao virus particulado (VLP). Uma unica dose foi
capaz de estimular a produc¢do de anticorpos neutralizantes e de proteger camundongos
frente ao desafio com o SARS-CoV-2 (21/04/2021). Fonte: PLOS Pathogens



https://agenciabrasil.ebc.com.br/saude/noticia/2021-04/anvisa-replicacao-de-adenovirus-na-sputnik-e-comprovada-em-documentos
https://www.nationalgeographicbrasil.com/ciencia/2021/04/sim-as-vacinas-interrompem-grande-parte-da-transmissao-da-covid-19
https://doi.org/10.1371/journal.ppat.1009064
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CIENCIA

Estudo alerta que o uso generalizado de equipamentos de protecdo individual contra a
COVID-19 criou uma grande interrupcdao na cadeia de suprimentos e no sistema de
eliminacdo de residuos. Milhdes de plasticos descartaveis de uso Unico (mascaras, luvas,
aventais e frascos de desinfetantes) foram adicionados ao ambiente terrestre e podem
causar um aumento no volume de plasticos, levando as costas oceanicas e espalhando lixo
no fundo do mar. Este artigo avalia as pegadas ambientais dos residuos de plastico globais
gerados durante a pandemia da COVID-19 e analisa os impactos potenciais associados a
poluicdo do plastico. A quantidade de residuos plasticos gerados em todo o mundo desde o
surto é estimada em 1,6 milhdo de toneladas/dia. Os pesquisadores estimam que
aproximadamente 3,4 bilhdes de mascaras/protetores faciais de uso unico sejam
descartados diariamente. A analise de dados abrangente indica que a COVID-19 revertera o
impeto da batalha global de anos para reduzir a polui¢cao de residuos plasticos. Enquanto
0s governos procuram turbinar a economia apoiando as empresas que enfrentam a
pandemia, ha uma oportunidade de reconstruir novas industrias que possam inovar em
novos EPIs reutilizaveis ou ndo plasticos. Esta visdo de especialista tenta aumentar a
conscientizacdo para a ado¢ao de estratégias dinamicas de gestao de residuos destinadas a
reduzir a contaminag¢ao ambiental por plasticos gerados durante a pandemia da COVID-19
(20/02/2021). Fonte: Heliyon


https://doi.org/10.1016/j.heliyon.2021.e06343

INSTITUTO
‘ NACIONAL DA
A PROPRIEDADE
INDUSTRIAL

Pagina 7

Estimated quantity of Covid-face mask used per population per per day for each region of the world Biomedical and domestic

. waste
A, >

Biomedical Waste Generation Domestic Waste Generation
. Surgical & face mask
Europe _ 445,022,934 . Latex gloves a. Biodegradable waste.
c. Medical gowns b. Non — biodegradable waste

. Pathological waste #72-96 hours holding time
. Chemical waste before capture and disposal
[ Sharp waste

N . Biohazardous waste
Africa 411,814,854

Waste Segregation

South America - 380,414,703

Non incinera

North America 244,335,150

Incineration Treatment
a. Typically for pharmaceutical waste. Never for plastic

Oceania 21,682,379

0 500,000,000 1,000,000,000 1,500,000,000 2,000,000,000 Final Disposal

A pandemia da COVID-19, causada pelo virus SARS-CoV-2, aumentou o interesse por uma
possivel associacdo entre os microbiomas das pessoas e sua capacidade de combater
viroses. Neste estudo de coorte de dois hospitais, pesquisadores obtiveram sangue, fezes e
registros de 100 pacientes com infeccdo por SARS-CoV-2 confirmada em laboratério. A
composicdao do microbioma intestinal foi significativamente alterada em pacientes com
COVID-19, independentemente de os pacientes terem recebido medicacao. Varios
comensais intestinais com potencial imunomodulador conhecido, como Faecalibacterium
prausnitzii, Eubacterium rectale e bifidobactérias, foram sub-representados em pacientes e
permaneceram baixos em amostras coletadas até 30 dias apés a resolucao da doenca. Além
disso, esta composicdo perturbada exibiu estratificagio com gravidade da doenca
concordante com concentracoes elevadas de citocinas inflamatérias e marcadores
sanguineos, como proteina C reativa, lactato desidrogenase, aspartato aminotransferase e
gama-glutamil transferase. Pesquisadores concluem que as associacdes entre a composi¢do
da microbiota intestinal, os niveis de citocinas e marcadores inflamatérios em pacientes
com COVID-19 sugerem que o microbioma intestinal estd envolvido na magnitude da
gravidade da COVID-19, possivelmente por meio da modulacdo das respostas imunes do
hospedeiro. Além disso, a disbiose da microbiota intestinal ap6s a resolucdo da doenca
pode contribuir para sintomas persistentes, destacando a necessidade de entender como
0s microrganismos intestinais estao envolvidos na inflamac¢dao da COVID-19 (05/03/2021).
Fonte: Gut microbiota



http://dx.doi.org/10.1136/gutjnl-2020-323020
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Identificar as fontes e vias de transmissdo do SARS-CoV-2 é de vital importancia para
bloquear a transmissdo e alocar recursos limitados de saude publica. De acordo com as
relacOes entre os casos, pesquisadores eleboraram graficos da rede de transmissao de
doencas para a pandemia de COVID-19 por meio de uma técnica de visualizacdo baseada
em relatdrios individuais de dados epidemioldgicos. Propuseram uma estratégia de analise
da rede de transmissao com os dados epidemiolégicos em Tianjin e Chengdu. A estrutura
de andlise proposta de redes de transmissdo visualizadas pode rastrear a fonte de
transmissdo e os contatos, avaliar a situacao atual de transmissdo e prevengao e fornecer
evidéncias para a resposta global e controle da pandemia da COVID-19 (21/04/2021).
Fonte: Scientific Reports (Nature)

@ *Hubei Province

@ Imported cases

O *Infections directly related to Hubei Province

@ Secondary cases

O *Tianjin high-speed train administration

@ Cases related to Tianjin high-speed train administration
@ Family clusters or workplace clusters

O Non-informative cases

Transmission network graph for confirmed COVID-19 cases in Tianjin.


https://doi.org/10.1038/s41598-021-87802-x
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Na busca por tentar compreender por que algumas pessoas ndao desenvolvem COVID-19,
pesquisadores da USP, Unesp e do Grupo Fleury identificaram alguns genes do sistema
imune humano que podem ajudar a entender esse mecanismo. Os genes candidatos sdo
conhecidos como MICA e MICB e pertencem ao complexo MHC (complexo principal de
histocompatibilidade), localizado no cromossomo 6. Essas moléculas ja foram descritas em
estudos anteriores e estdo associadas com estresse celular, como cancer e infec¢des. Apds
comparar 86 casais em que um desenvolveu a doenga e o outro ndo (chamados casais
discordantes), os pesquisadores observaram, por modelos matematicos (in silico), que
moléculas MICA estavam aumentadas e as MICB diminuidas nos individuos infectados. Por
outro lado, as MICB estavam aumentadas nos resistentes. Para que o MICA e o
MICB possam agir, as moléculas por eles codificadas precisam se ligar a um receptor
chamado NKG2D, localizado na superficie das células natural killer (NK) e linf6citos TCD8+.
Os pesquisadores citam que no caso do MICB, é possivel que sua expressao diminuida nos
pacientes infectados possa, da mesma forma que o MICA solavel, contribuir para uma
menor ativacdo de células NK e linfécitos TCD8+ e uma menor resposta imune contra o
virus (25/04/2021). Fonte: Jornal USP e medRvix
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Pesquisa realizada pela Faculdade de Medicina da USP (FMUSP) identificou toda a extensao
dos efeitos da COVID-19 grave nos tecidos de criangas que morreram da doenca. As
andlises comprovam a presenca de lesdes causadas pelo virus SARS-CoV-2 em todos os
orgdos vitais do corpo, associadas a Sindrome Inflamatdéria Multissistémica Pediatrica
(SIM-P), responsavel por complicagdes cardiacas, gastrointestinais e neuroldgicas. De
acordo com os autores do estudo, o resultado reforca a importancia de se pesquisar o
diagnoéstico de COVID-19 em criancas com febre persistente, mesmo que tenham
manifestagdes clinicas diferentes. A pesquisa também aponta que todos os pacientes com a
SIM-P apresentaram obstru¢cdes nos vasos sanguineos dos pulmdes (microtombroses),
mesmo com pneumonia leve (28/04/2021). Fonte: Jornal da USP

Pesquisa com objetivo de compreender o porqué que pessoas que compartilham a mesma
residéncia, mas apenas uma foi acometida pela COVID-19 foi realizada com os dois pares


https://jornal.usp.br/ciencias/genes-do-sistema-imune-podem-explicar-a-resistencia-e-a-suscetibilidade-ao-novo-coronavirus/
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2021.04.21.21255872v1
https://jornal.usp.br/ciencias/lesoes-em-orgaos-revelam-efeitos-de-sindrome-ligada-a-covid-grave-em-criancas/
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de gémeos monozigdticos, que haviam se infectado pela COVID-19 entre maio e junho de
2020. O par do sexo masculino foi assintomatico e o do sexo feminino apresentou sintomas,
sendo que uma das irmas foi reinfectada quatro meses depois da primeira infeccao. As
duplas residiam nas mesmas casas e compartilhavam de muitos habitos. Assim que o
sequenciamento genético verificou a condi¢do monozigética dos pares, foram iniciadas as
andlises imunoldgicas. Os pesquisadores explicam que, entre as defesas imunitarias
avaliadas, foi analisada a resposta inespecifica que, geralmente, é a primeira ativada
quando o organismo entra em contato com algum antigeno qualquer, isto é, um agente
estranho, como virus e bactérias. Os dados do estudo, realizado com amostras de sangue
dos pacientes, mostraram que nao houve falha nessa resposta para nenhum dos casos e os
pares apresentaram uma ativacao muito semelhante desse mecanismo. O grande achado da
pesquisa se deu na analise de outro tipo resposta especifica, a resposta celular, que
acontece através da atuacao dos linfécitos T. Estas células reconhecem os virus por meio de
fragmentos de suas proteinas (chamados de epitopos) e destroem tanto os proprios virus
quanto as células infectadas, usadas por eles para se replicar. Essa é a forma de defesa mais
eficiente, sendo ativada quando as anteriores ndo bastaram. Quando foi analisada em
laboratério a resposta celular dos linfécitos T aos epitopos de uma gama de virus (da
familia do coronavirus), observou-se que os gémeos assintomaticos apresentaram boa
resposta, assim como a irma ndo reinfectada. Ja a que se infectou novamente apresentou
uma reposta celular deficiente. “Enquanto o sistema imune dos gémeos respondeu para
quase todos os 46 epitopos testados do virus e o de uma das irmas reconheceu 36, o da
gémea que teve reinfeccdo reconheceu apenas 7, apresentando uma resposta fraca e
deficiente (27/04/2021). Fonte: Jornal da USP

TESTES PARA DIAGNOSTICO

Artigo avaliou um ensaio CRISPR-Cas12 liofilizado para detec¢ao de SARS-CoV-2 (kit Lyo-
CRISPR SARS-CoV-2) com base na transcricdo reversa, amplificacdo isotermal e reagdo
CRISPR-Cas12. De um total de 210 amostras de RNA extraidas de cotonetes nasofaringeos,
o kit Lyo-CRISPR SARS-CoV-2 detectou 105/105 (100%) amostras positivas e 104/105
(99,05%) amostras negativas que foram testadas anteriormente utilizando RT-qPCR
comercial. O indice kappa global estimado foi de 0,991, refletindo um nivel de
concordancia quase perfeito entre os dois testes diagnosticos. Foi demonstrado, portanto,
que o desempenho do kit Lyo-CRISPR SARS-CoV-2 foi semelhante ao do RT-qPCR
comercial, sendo o primeiro altamente sensivel e especifico, além de proporcionar
economia de tempo (1,5 h), ser mais barato, e ndo exigir equipamentos sofisticados
(05/03/2021). Fonte: Viruses


https://jornal.usp.br/ciencias/covid-19-gemeos-identicos-podem-mostrar-diferentes-respostas-imunologicas-a-infeccao/
https://doi.org/10.3390/v13030420
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OUTROS EQUIPAMENTOS

Estudo investiga a eficacia da eliminacdo de aerossol usando uma caixa de aerossol, saco de
aerossol, succdo de parede e um evacuador de filtro de ar particulado de alta eficiéncia
(HEPA) para evitar a transmissdao de aerossol. A concentracdo média de aerossol foi
reduzida na cabe¢a, mas aumentou nos pés com uma caixa de aerossol em comparagao
com nenhuma intervencao. Sacos de aerossol ndo lacrados aumentaram a exposicdo na
cabega e no tronco. Sacos de aerossol lacrados reduziram a concentracdao de aerossol na
cabeca, tronco e pés do manequim. Um saco de aerossol selado sozinho, com sucg¢do de
parede ou com um evacuador de filtro HEPA reduziu a concentracdo de aerossol na cabeca.
A medida que os aerossdis se espalham, um recipiente hermético com canais de trabalho
selados é eficaz quando combinado com dispositivos de suc¢ao (21/04/2021). Fonte: PLOS
ONE


https://doi.org/10.1371/journal.pone.0250213
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0250213
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TELEMEDICINA E INTELIGENCIA ARTIFICIAL

Pesquisadores apresentam o desenvolvimento de escore de gravidade da doenca e modelo
de classificagdo por aprendizado de maquina para pacientes internados com COVID-19.
Uma coorte de 918 pacientes com COVID-19 foi utilizada para treinamento e validagdo
interna, e 352 pacientes de outro hospital foram utilizados para testes externos. O
desempenho do modelo foi avaliado pelo calculo da area sob a curva caracteristica de
operacdo do receptor (AUC), sensibilidade e especificidade. O modelo obteve um AUC de
0,85 (intervalo de confiang¢a de 95%, 0,82 a 0,87) para prever a gravidade da progressao da
doenca. As variaveis classificadas de acordo com sua contribui¢do para o modelo foram a
saturacdo periférica de oxigénio no sangue (Sp02)/fracdo da razao de oxigénio inspirado
(FiO2), idade, taxa de filtragem glomerular estimada, procalcitonin, proteina C-reativa,
indice de comorbidade charlson atualizado e linfécitos (21/04/2021). Fonte: PlosOne

Severity of disease progression

Characteristics | Total (n = 352) No (n =224) Yes (n=128) P-value
Male, n (%) _ 235 (66.8%) 148 (66.1%) 87 (68.0%) | 0.726

Age, mean (SD) 62.9 (14.6) 59.5(15.1) 68.7 (11.6) <0.001
SpO2/Fi02, %/%, mean (SD) | 3.80 (1.09) 4.18 (0.69) 3.11(1.32) <0.001
eGFR, mL/min/1.73 m?, mean (SD) _ 77.6 (24.4) 83.0 (21.6) 67.9 (26.3) | <0.001
Procalcitonin, ng/mL, mean (SD) | 0.6 (2.7) 0.3 (0.8) 1.1 (4.3) | 0.035

Lymphocyte count, x10° /L, mean (SD) 0.8 (0.4) 0.9 (0.4) 0.7 (0.4) <0.001
C-reactive protein, mg/L, mean (SD) 11.9 (14.7) 8.6 (6.9) 17.9 (21.7) <0.001
Updated Charlson comorbidity index, mean (SD) | 0.8 (1.0) | 0.6 (0.9) 1.1 (1.1) | <0.001

FiO2, fraction of inspired oxygen; SpO2, arterial oxygen saturation measured by pulse oximetry; eGFR, estimated glomerular filtration rate.

https://doi.org/10.1371/journal.pone.0240200.t003


https://doi.org/10.1371/journal.pone.0240200

