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DESTAQUES

A partir de inteligéncia artificial equipe do King's College London, do Reino Unido,
categorizou a existéncia de seis tipos da COVID-19 que sdo correlatos aos niveis de
severidade da infeccdo e com a probabilidade de um paciente precisar de ventilagdo
mecanica em caso de internacdo. Os seis tipos da COVID-19 descobertos pelos
pesquisadores sdo os seguintes: como uma gripe, sem febre; como gripe, com febre;
Gastrointestinal; tipo severo, nivel 1; tipo severo, nivel 2; tipo severo, nivel 3, quadro
respiratorio e abdominal (17/04/2020). Fonte: Kings College London
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0 aumento do poder computacional e a disponibilidade de big data permitiram que o deep learning
fosse usado com sucesso em muitas aplicacdes médicas. Neste contexto, um modelo baseado em
deep learning fornece previsao do risco de pacientes com COVID-19 desenvolverem doengas
criticas com base nas caracteristicas clinicas na admissao. Os pesquisadores utilizaram uma coorte
de 1590 pacientes de 575 centros médicos chineses. O modelo cria uma ferramenta de calculo on
line projetada para triagem de pacientes na admissdo com o objetivo de identificar pacientes com


https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2020.06.12.20129056v1
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Estudos
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tramite-prioritario
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Financiamento
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risco de doenca grave, garantindo que estes pacientes recebam os cuidados adequados o mais cedo
possivel e permitam uma alocagao eficaz de recursos de satde.
(15/07/2020). Fonte: Nature Communications

Os pesquisadores da Monash University desenvolveram um teste pode determinar se a
pessoa estd infectada no momento e se ja teve COVID-19 no passado. O teste de aglutinagdo
baseia-se nos métodos de tipagem sanguinea comumente empregados como uma op¢ao
viavel. Eles descrevem a aplicagcdo de ensaios de aglutinacao ao teste sorolégico de SARS-
CoV-2 combinando testes de aglutinacdo de coluna com bioconjugados peptideo-anticorpo,
que facilitam a reticulacdo de globulos vermelhos na presenca de plasma contendo
anticorpos contra SARS-CoV-2 (16/07/2020). Fonte: ACS Sen, Monash University
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A partir de um amplo painel de anticorpos monoclonais humanos (mAbs) visando a
glicoproteina spike (S), pesquisadores identificaram varios mAbs que exibiam atividade
neutralizante potente e bloquearam completamente o dominio de ligacao ao receptor de S
(Srep) de interagir com a ECA2 humana (hECA2). Os estudos de ligacdo a competicao,
estruturais e funcionais permitiram agrupar os mAbs em classes que reconhecem epitopos
distintos no Srsp, bem como estados conformacionais distintos do trimero S. Em dois
modelos de ratos com infec¢do por SARS-CoV-2, a transferéncia passiva de COV2-2196 ou
COV2-2130 isoladamente ou uma combinacdo de ambos os mAbs protegeu os ratos da
perda de peso e reduziu a carga viral e a inflamacao no pulméao. Além disso, a transferéncia
passiva de cada um dos dois mAbs bloqueadores da ECA2 mais potentes (COV2-2196 ou
COV2-2381) como monoterapia protegeu macacos rhesus da infeccdo por SARS-CoV-2.
Esses resultados identificam epitopos protetores no Srsp e fornecem uma estrutura
baseada em estrutura para o planejamento racional da vacina e a selecdo de
imunoterapéuticos robustos (15/07/2020). Fonte: Nature

Pesquisa sugere que imunidade de rebanho pode ser alcangada com menos pessoas sendo
infectadas. O nivel de imunidade do rebanho é definido como a fracao da populacao que
deve se tornar imune a propagacdo da doenga para diminuir e parar a disseminagdo
quando todas as medidas preventivas, como o distanciamento social, sdo flexibilizadas.
Para COVID-19 é frequentemente afirmado que isso é em torno de 60%. No entanto, o
modelo matematico apresentado revela a influéncia da heterogeneidade populacional na


https://www.nature.com/articles/s41467-020-17280-8
https://pubs.acs.org/doi/10.1021/acssensors.0c01050
https://www.youtube.com/watch?v=9WBQUC43u9Q&feature=youtu.be
https://doi.org/10.1038/s41586-020-2548-6
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imunidade do rebanho ao SARS-CoV-2, sugerindo que esta possa ser em torno de 43%,
segundo o estudo, quanto maior a diversidade da populacdo, menor o percentual
necessario para atingir a imunidade de rebanho (23/06/2020) Fonte: Science

A nanotecnologia beneficia o design moderno de vacinas, uma vez que os nanomateriais
sdo ideais para a entrega de antigenos, como adjuvantes, e como imitadores de estruturas
virais. Artigo revisa as abordagens atuais para o desenvolvimento de vacinas COVID-19 e
destaca o papel da nanotecnologia e da manufatura avancada nas vacinas modernas
(15/07/2020). Fonte: Nature Nanotechnology

Fig. 3: Nanoparticle platform vaccine technologies.
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https://science.sciencemag.org/content/early/2020/06/22/science.abc6810
https://www.nature.com/articles/s41565-020-0737-y
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MEDICAMENTOS

Artigo cita que a estrutura do virus SARS-CoV-2 compreende proteina S, proteina M,
proteina E, hemaglutinina esterases, proteinas nucleocapsidicas e um genoma de RNA de
30 kb. As proteases virais cortam essas poliproteinas e as polimerases dependentes de
RNA replicam o genoma. Frente a isso o artigo faz uma revisdo dos mais recentes
desenvolvimentos terapéuticos contra o COVID-19 como remdesivir, arbidol, favipiravir,
tocilizumabe, lopinavir/ritonavir, ribavirina, hidroxicloroquina vacinas entre outros
(15/07/2020). Fonte: Molecular Neurobiology
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Pathophysiology and therapeutic interventions of SARS-Co-V2

A partir de um amplo painel de anticorpos monoclonais humanos (mAbs) visando a
glicoproteina spike (S), pesquisadores identificaram varios mAbs que exibiam atividade
neutralizante potente e bloquearam completamente o dominio de ligacdo ao receptor de S
(Srep) de interagir com a ECA2 humana (hECA2). Os estudos de ligacdo a competicdo,
estruturais e funcionais permitiram agrupar os mAbs em classes que reconhecem epitopos
distintos no Srsp, bem como estados conformacionais distintos do trimero S. Em dois
modelos de ratos com infec¢do por SARS-CoV-2, a transferéncia passiva de COV2-2196 ou
COV2-2130 isoladamente ou uma combinacdo de ambos os mAbs protegeu os ratos da
perda de peso e reduziu a carga viral e a inflamagao no pulméao. Além disso, a transferéncia
passiva de cada um dos dois mAbs bloqueadores da ECA2 mais potentes (COV2-2196 ou
COV2-2381) como monoterapia protegeu macacos rhesus da infeccio por SARS-CoV-2.
Esses resultados identificam epitopos protetores no Srep e fornecem uma estrutura
baseada em estrutura para o planejamento racional da vacina e a selecdo de
imunoterapéuticos robustos (15/07/2020). Fonte: Nature

Foram avaliadas as atividades antivirais in vitro de compostos conhecidos por suas
atividades celulares de amplo espectro, juntamente com medicamentos atualmente em
avaliacdo em ensaios clinicos para pacientes com COVID-19. Foi demonstrado antagonismo
entre remdesivir e berberina, em contraste com o sinergismo entre remdesivir/diltiazem.
Combinac¢do de medicamentos direcionados ao hospedeiro com antivirais de acdo direta
necessitam novos estudos em modelos fisiolégicos (15/07/2020). Fonte: Antiviral
Research


https://link.springer.com/article/10.1007%2Fs12035-020-02022-0
https://doi.org/10.1038/s41586-020-2548-6
https://doi.org/10.1016/j.antiviral.2020.104878
https://doi.org/10.1016/j.antiviral.2020.104878
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Artigo informa que formulacdo de inalacao de hidroxicloroquina que passou por estudos
de seguranca em ensaios clinicos para o tratamento da asma e discute-se essa abordagem
pode reduzir os efeitos colaterais e melhorar a eficacia do uso da HCQ para COVID-19. Esta
simples formulacdo ja esta em estudos clinicos de fase I, portanto os dados de seguranga
podem ser usados para permitir imediatamente ensaios da fase Il para a COVID-19
(15/07/2020). Fonte: Medical Hypotheses

Qing Fei Pai Du Tang (QFPDT), uma férmula de medicina chinesa composta por 21 ervas
provenientes de cinco féormulas classicas foi relatada como eficaz para COVID-19 em 10
provincias da China continental. A QFPDT pode impedir a progressao de casos leves e
encurtar a duragdo média dos sintomas e a internacao hospitalar. O artigo apresenta uma
revisao dos estudos cientificos basicos, possiveis alvos terapéuticos da QFPDT e suas ervas
constituintes, incluindo Ephedra sinica, Bupleurum chinense, Pogostemon cablin,
Cinnamomum cassia, Scutellaria baicalensis. Enquanto estudos clinicos em larga escala
sobre QFPDT estdo sendo conduzidos na China, pode-se usar esses dados para exploragao
de tratamento incluindo estudos de interacdo farmacocinética, farmacodinamica e de
interacao ervas-farmacos (01/07/2020). Fonte: American Journal of Chinese medicine

Apés avaliagdo de 87 pacientes com resultado positivo para COVID-19, os autores
concluem que o tratamento com atorvastatina promove reducdo significativa na
morbimortalidade (14/07/2020). Fonte: Critical Care

Devido a reducdo da interacdo a diminuicao das ligacdes da angiotensina Il ao receptor da
angiotensina II tipo 1 de maneira dependente da dose. A possibilidade de bloqueio da
producdo excessiva de angiotensina II, que ndo pode ser clivada na angiotensina 1-7 pela
ACE2, com possibilidade de diminuir a gravidade da doeng¢a pulmonar; bem como os
efeitos antioxidantes os autores propdem o uso da acetilcisteina no tratamento da COVID-
19 (14/07/2020). Fonte: Future Medicine

Estudo apresenta vantagens da utilizacao do nucleosideo parental GS-441524 em relagdo
ao remdesivir para o tratamento de COVID-19. A andlise farmacocinética do remdesivir
evidencia hidrdlise prematura no soro ao GS-441524, que é o metabolito predominante
que atinge os pulmdes. Com sua simplicidade sintética e eficacia in vivo no ambiente
veterindrio, os autores afirmam que o GS-441524 ¢é superior ao remdesivir para o
tratamento COVID-19. Ademais, a sintese do GS-441524 é mais simples que do remdesivir,
o que facilitaria a producao em larga escala (23/06/2020) Fonte: ACS Med. Chem. Lett.



https://doi.org/10.1016/j.mehy.2020.110110
https://doi.org/10.1142/s0192415x20500512
https://ccforum.biomedcentral.com/articles/10.1186/s13054-020-03154-4#Tab1
https://www.futuremedicine.com/doi/10.2217/fmb-2020-0074
https://pubs.acs.org/doi/10.1021/acsmedchemlett.0c00316
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Pesquisadores descobrem uma nova inser¢dao de motivo de ligacdo a glicosaminoglicana
(GAG) no local de clivagem proteolitica S1/S2 (681-686 (PRRARS)) e dois outros motivos
semelhantes dentro da glicoproteina spike de SARS-CoV-2 (SGP) e levantam a hipo6tese de
que as GAGs da superficie da célula hospedeira possam interagir com os SGPs de SARS-
CoV-2 para facilitar a entrada da célula hospedeira. Usando um ensaio ressonancia
plasmédnica de superficie, descobriram que o SGP monomérico e trimérico da SARS-CoV-2
ligam-se mais firmemente a heparina imobilizada do que os SGP de SARS-CoV e de MERS-
CoV. Em estudos de ligagdo competitiva, o IC50 da heparina, heparina ndo anticoagulante
tri-sulfatada e heparina de baixo peso molecular ndo anticoagulante contra a ligacdo da
SGP do SARS-CoV-2 a heparina imobilizada foram 0,056 uM, 0,12 uM e 26,4 uM,
respectivamente; sugerindo potencial terapéutico de heparinas como inibidores
competitivos de COVID-19. Este estudo serve de base para investigar os papéis bioldgicos
das GAGs na patogénese da SARS-CoV-2. Além disso, seus achados podem fornecer base
adicional para intervenc¢des baseadas em heparina para pacientes com COVID-19 que
exibem complicagdes tromboticas (10/07/2020). Fonte: Antiviral Research

Spike Glycoprotein s1/82 52+
sSP NTL BBD
SARS-CoV-2 NYLYRLFRESNLKP: .TNSPRRARSWASQS: :PDPSKPSKRSFIED |
SARS-CoV NYKYRYLRHGELEI S——==LLRST PODPLEPTERSFE D
MERS-CoV  'KYSYINKCSRLLSD: :STLTPRSVRSVPGE: :1STGSRSARSAILD
XBBXBX
GAG=binding motif

Avaliando 40 estudos sobre tratamento com plasma de pacientes convalescentes (PC) para
doencas infecciosas os autores fazem uma avaliacdo critica s obre a qualidade dos dados
obtidos, observam uma reducao da taxa de mortalidade e concluem que a terapia com PC
tem algum efeito curativo e é bem tolerada no tratamento de doencas infecciosas. Apontam
que é um tratamento potencialmente eficaz para o COVID-19 (29/07/2020). Fonte:
International Journal of Infectious Diseases



https://doi.org/10.1016/j.antiviral.2020.104873
https://www.ijidonline.com/article/S1201-9712(20)30542-7/pdf
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DIAGNOSTICO

Os pesquisadores da Monash University desenvolveram um teste pode determinar se a
pessoa esta infectada no momento e se ja teve COVID-19 no passado. O teste de aglutinagdo
baseia-se nos métodos de tipagem sanguinea comumente empregados como uma opg¢ao
viavel. Eles descrevem a aplicagdo de ensaios de aglutinacao ao teste sorolégico de SARS-
CoV-2 combinando testes de aglutinacdo de coluna com bioconjugados peptideo-anticorpo,
que facilitam a reticulacdo de glébulos vermelhos na presenca de plasma contendo
anticorpos contra SARS-CoV-2 (16/07/2020). Fonte: ACS Sen, Monash University
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Artigo descreve método de deteccdo direta “in-the-spot” do SARS-CoV-2 em pacientes. O
protocolo apresentado para a técnica de RT-LAMP é realizado diretamente no swab nasal
sem necessidade de purificacdo de RNA. O protocolo foi testado com 180 pacientes e
comparado ao método padrdao de RT-PCR e verificaram ainda que o protocolo pode ser
aplicado também em amostras de saliva. (16/07/2020) Fonte: Experimental Biology and
Medicine

Estudo para avaliar do desempenho analitico e clinico de 2 testes ELISA que detectam
anticorpos que agem contra a proteina nucleocapsideo do virus: O teste NovaLisa® SARS-
CoV-2 IgG, IgA e IgM (NovaTec®) que permite uma detec¢do separada de cada anticorpo e
o teste Plaquelia® SARS-CoV-2 Total Ab (Bio-Rad®) que detectam anticorpos totais (IgM,
IgA e IgG). Os testes NovaLisa® e Plaquelia® tiveram desempenhos analiticos satisfatdrios
e desempenhos clinicos excelentes para IgG, IgA e anticorpos totais (15/07/2020). Fonte:
Journal of Medical Virology

Pesquisadores desenvolvem um método de deteccdo direta de SARS-CoV-2 por
eletroforese capilar por PCR fluorescente do genoma viral. O RNA nasofaringeo de 20
amostras positivas e 10 negativas foi isolado. O cDNA foi sintetizado e dois fragmentos do
SARS-CoV-2 foram amplificados. Um dos iniciadores para cada par foi marcado com


https://pubs.acs.org/doi/10.1021/acssensors.0c01050
https://www.youtube.com/watch?v=9WBQUC43u9Q&feature=youtu.be
https://doi.org/10.1177/1535370220941819
https://doi.org/10.1177/1535370220941819
https://doi.org/10.1002/jmv.26303
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fluorocromo na extremidade 5 '. As amplificacdes foram submetidas a eletroforese capilar
em sequenciadores ABI3130 para visualizar os picos fluorescentes. O método alternativo
desenvolvido identifica o genoma SARS-CoV-2 que pode ser dimensionado para a analise
de aproximadamente 100 amostras em menos de 5 h (10/07/2020). Fonte: Journal of
Virological Methods

Os autores abordam o desenvolvimento e a validagdo do IMMUNO-COV ™, um teste clinico
de alto rendimento para medir quantitativamente anticorpos neutralizantes para SARS-
CoV-2, o subconjunto especifico de anticorpos anti-SARS-CoV-2 que bloqueiam a infec¢do
viral. Os resultados mostram que o ensaio IMMUNO-COV ™ quantifica com precisdo os
anticorpos neutralizantes de SARS-CoV-2 em soros humanos. O ensaio pode fornecer
informacgdes vitais para comparar as respostas imunes as varias vacinas SARS-CoV-2 que
estdo atualmente em desenvolvimento ou para avaliar a elegibilidade de doadores em
estudos de terapia com plasma convalescente (27/05/2020). Fonte: BioRxiv

UFMG vai detectar comportamento e alcance do coronavirus em Betim através de um
projeto que combina o método otimizado do teste RT-PCR, oferecido pela UFMG, e o teste
de soroprevaléncia, estudado pela Secretaria Municipal de Sadde. A intencao é fazer a
testagem para o coronavirus em 5,4 mil pessoas em Betim. Sdo cinco etapas, que abrangem
1.080 pessoas cada uma, em intervalos de 21 dias. Em cada abordagem, sdo feitos o teste
rapido sorolégico e uma coleta da swab nasal, com cotonete, que posteriormente é
examinada em laboratério (17/07/2020). Fonte: UFMG

CIENCIA

Pesquisa sugere que imunidade de rebanho pode ser alcancada com menos pessoas sendo
infectadas. O nivel de imunidade do rebanho é definido como a fracao da populacao que
deve se tornar imune a propagacdo da doenca para diminuir e parar a disseminagdo
quando todas as medidas preventivas, como o distanciamento social, sdo flexibilizadas.
Para COVID-19 é frequentemente afirmado que isso é em torno de 60%. No entanto, o
modelo matematico apresentado revela a influéncia da heterogeneidade populacional na
imunidade do rebanho ao SARS-CoV-2, sugerindo que esta possa ser em torno de 43%,
segundo o estudo, quanto maior a diversidade da populacdo, menor o percentual
necessario para atingir a imunidade de rebanho (23/06/2020) Fonte: Science

O artigo relata um caso de uma paciente com 5 resultados negativos consecutivos e 1 de
baixa dose viral pelo RT-qPCR durante o curso da doenc¢a por mais de 20 dias. Sintomas
clinicos sugeriam a infeccao por SARS-CoV-2 com pulmao estilo vidro fosco na tomografia
computadorizada. A infeccdo pelo SARS-CoV-2 foi confirmada sorologicamente pela
presenca de anticorpos especificos anti-SARS-CoV-2 no soro do paciente. Um alto nivel de
IgG protetor foi produzido apds a recuperacdo do paciente. Em uma visita de
acompanhamento, foi realizado exame sorolégico com contatos préximos da paciente. Os
resultados negativos do teste de anticorpos mostraram que nenhum dos membros da
familia, incluindo o marido e a filha, foram infectados pelo SARS-CoV-2. Embora sejam
necessarios estudos adicionais, o caso revelou que pacientes com baixa carga viral podem


https://doi.org/10.1016/j.jviromet.2020.113937
https://doi.org/10.1016/j.jviromet.2020.113937
https://www.biorxiv.org/content/10.1101/2020.05.26.117549v1
https://ufmg.br/comunicacao/noticias/pesquisa-da-ufmg-em-betim-revela-subnotificacao-de-casos
https://science.sciencemag.org/content/early/2020/06/22/science.abc6810
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ndo transmitir o virus para outras pessoas através das rotas comuns de infec¢ao, como
evidenciado pela auséncia de infeccio nos membros da familia (26/06/2020). Fonte:
Frontiers in public health
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Revisao correlaciona os fatores genéticos do hospedeiro com susceptibilidade e resisténcia
a COVID-19. Os autores discutem sobre o nivel de expressdo ou mutacdo e variacdo em
alguns fatores genéticos hospedeiros como ECA2, TMPRSS2, GRP78, CD147, HLA e grupo
sanguineo ABO. (15/06/2020) Fonte: Journal of Cellular Physiology

SARS-CoV-2 pode ativar diretamente o inflamasoma NLRP3. A resposta heterogénea dos
pacientes COVID-19 pode ser atribuida a diferengas em nao serem capazes de reduzir
adequadamente a ativacao inflamatéria NLRP3. Isso se relaciona com a aptidao do sistema
imunolégico do individuo afetado pelo virus. Pacientes com uma aptiddo imunolégica
reduzida podem demonstrar uma atividade do inflamasoma nLRP3 desregulada resultando
em COVID-19 grave com danos teciduais e uma tempestade de citocinas. O artigo apresenta
cinco cenarios possiveis para o COVID-19 na pratica médica e fornecem opg¢des de
tratamento visando atividade enddgena adjuvante desregulada em pacientes graves de
COVID-19 (26/06/2020).Fonte: Frontiers in Immunology
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Os autores apontam a glicoproteina Spike da SARS-CoV-2 como o principal alvo dos
anticorpos neutralizantes. Realizam um estudo transversal em 98 individuos infectados
com SARS-CoV-2 para avaliar as respostas humorais contra o Spike SARS-CoV-2. A grande
maioria dos individuos apresentou anticorpos anti-Spike com 2 semanas apds o inicio dos


https://doi.org/10.3389/fpubh.2020.00339
https://onlinelibrary.wiley.com/doi/full/10.1002/jcp.29868
https://doi.org/10.3389/fimmu.2020.01580
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sintomas. Observaram que os niveis de IgG especifica do dominio de ligacdo ao receptor
(RBD) persistiram ao longo do tempo, enquanto os niveis de IgM anti-RBD diminuiram
apés a resolugdo dos sintomas. Os autores destacam a importancia de estudar a
persisténcia da atividade neutralizante na infec¢ao natural por SARS-CoV-2 (10/06/2020).
BioRriv

A mortalidade de pacientes com COVID-19 em unidades de terapia intensiva (UTIs) caiu de
quase 60% em final de marg¢o para 42% no final de maio - uma diminui¢ao de quase um
ter¢o no periodo. Os autores acreditam que a diminuicdo esteja relacionada ao aprendizado
do manejo dos pacientes graves (17/07/2020). Fonte: Anaesthesia

VACINAS

A nanotecnologia beneficia o design moderno de vacinas, uma vez que os nanomateriais
sdo ideais para a entrega de antigenos, como adjuvantes, e como imitadores de estruturas
virais. Artigo revisa as abordagens atuais para o desenvolvimento de vacinas COVID-19 e

destaca o papel da nanotecnologia e da manufatura avancada nas vacinas modernas
(15/07/2020). Fonte: Nature Nanotechnology

Fig. 3: Nanoparticle platform vaccine technologies.
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OUTRAS TECNOLOGIAS

Os autores avaliaram a viabilidade do SARS-CoV-2 em plastico poliestireno, aluminio e
vidro por 96 horas com e sem albumina sérica bovina (3 g / L). Observaram uma
infecciosidade constante (<1 log10 gota) no plastico, uma diminui¢do de 3,5 logio no vidro
e uma queda de 6 logiono aluminio. A presenca de proteinas visivelmente prolongou a
infecciosidade. Segundo os autores, esses resultados apoiam a limpeza de superficies como
uma acdo necessaria que deve ser aplicada e repetida, pois pode desempenhar um papel
fundamental na interrupc¢do da transmissdao de SARS-CoV-2 e na mitigacao da pandemia de
COVID-19 (07/2020). Fonte: Emerging Infectious Disease



https://www.biorxiv.org/content/10.1101/2020.06.08.140244v2
https://onlinelibrary.wiley.com/doi/abs/10.1111/anae.15220
https://www.nature.com/articles/s41565-020-0737-y
https://wwwnc.cdc.gov/eid/article/26/9/20-1788_article
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TELEMEDICINA E INTELIGENCIA ARTIFICIAL

A partir de inteligéncia artificial equipe do King's College London, do Reino Unido,
categorizou a existéncia de seis tipos da COVID-19 que sdo correlatos aos niveis de
severidade da infeccdo e com a probabilidade de um paciente precisar de ventilagdo
mecanica em caso de internacdo. Os seis tipos da COVID-19 descobertos pelos
pesquisadores sdo os seguintes: como uma gripe, sem febre; como gripe, com febre;
Gastrointestinal; tipo severo, nivel 1; tipo severo, nivel 2; tipo severo, nivel 3, quadro
respiratorio e abdominal (17/04/2020). Fonte: Kings College London
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0 aumento do poder computacional e a disponibilidade de big data permitiram que o deep learning
fosse usado com sucesso em muitas aplicacdes médicas. Neste contexto, um modelo baseado em
deep learning fornece previsdo do risco de pacientes com COVID-19 desenvolverem doencgas
criticas com base nas caracteristicas clinicas na admissdo. Os pesquisadores utilizaram uma coorte
de 1590 pacientes de 575 centros médicos chineses. O modelo cria uma ferramenta de calculo on
line projetada para triagem de pacientes na admissdo com o objetivo de identificar pacientes com
risco de doenca grave, garantindo que estes pacientes recebam os cuidados adequados o mais cedo
possivel e permitam uma alocagio eficaz de recursos de satde.

(15/07/2020). Fonte: Nature Communications



https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2020.06.12.20129056v1
https://www.nature.com/articles/s41467-020-17280-8
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