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Acesse o portal do OBTEC COVID-19 para o historico de noticias e artigos cientificos,
estudos de PI e financiamentos relacionados ao novo coronavirus.

ESTUDOS
SOBRE COVID-19

DISPONIVEIS:

1.Panorama das Patentes Deposi no INPI D
Meétodos de Diagnostico para Coronavirus e Outras Viroses
Respiratorias

2.Pedidos de Patente de Ventiladores Pulmonares

3.REMDESIVIR:Mecanismo de agao, ensaios clinicos e pedidos
de patentes depositados no INPI

TRAMITE
PRIORITARIO

Conhega as
modalidades

FINANCIAMENTO
& INCENTIVOS

No observatorio de
tecnologias do INPI encontre
a lista atualizada de

4.RITONAVIR/LOI R/INTERFERON: M I de acdo, i ibili o P 7 o
ensgios.lclinicos e pedidos de patentes e patentes concedidas dISpgr:)I%Iézsasgcqs gg;gg NPI flggncnqmgntos e lgcent!vos
no Brasi ) isponiveis para Pesquisa

5.FAVIPIRAVIR: Tratamento da COVID-19 e pedidos de ioi 5

| partes depostades o NP1 L de como solicitar. . Desqnvglv;menttla e
- ] -6, seu novagdo de tecnologias

| tratar da COVID-19 idos de patent -
Sopesiados noNPI. el relacionadas ao COVID-19

1Pl 1.'PI 1'P1
DESTAQUES

Em uma carta aberta aos autores do estudo sobre a vacina russa Sputnik V, que publicaram
os resultados do ensaiol neste més no The Lancet, os pesquisadores destacam valores que
parecem estar duplicados e alertam que o artigo apresenta seus resultados apenas como
boxplots, sem fornecer uma analise detalhada dos dados em que se baseiam. Até agora, foi
assinado por 38 cientistas. O principal autor do artigo russo, Denis Logunov, do Centro
Nacional de Pesquisa de Epidemiologia e Microbiologia de Gamaleya em Moscou, nao
respondeu aos pedidos de comentarios da equipe de noticias da Nature. Ele negou que
houvesse erros na publicacdo e afirmou que os niveis de anticorpos medidos eram
“exatamente como eram apresentados” nas figuras (15/09/2020). Fonte: Nature

MEDICAMENTOS

Estudo descobriu um fragmento de anticorpo que é altamente eficaz na prevencao e
tratamento da infec¢do provocada pelo novo coronavirus. A biomolécula foi encontrada
quando os pesquisadores analisavam 100 bilhdes de moléculas capazes de se conectar com
a proteina S do SARS-CoV-2. Essa molécula é dez vezes menor que um anticorpo de
tamanho normal. Uma vez se fundindo com parte da imunoglobulina, permitiu criar um
medicamento conhecido como Ab8, que foi capaz de neutralizar potentemente o SARS-
CoV-2 em camundongos em uma dose tdo baixa quanto 2 mg/kg e exibiu alta eficacia
profilatica e terapéutica. A microscopia eletronica identificou interacdes de Ab8 com todos
os trés protomeros S e mostrou como Ab8 neutralizou o virus por interferir diretamente na
ligacdo com ECAZ2. Adicionalmente, Ab8 ndo agregou e ndo se ligou a 5.300 proteinas
humanas associadas a membrana. A potente atividade de neutralizacdao de ab8 combinada


https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/
https://www.nature.com/articles/d41586-020-02619-4
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Estudos
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tramite-prioritario
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Financiamento
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com boas propriedades de desenvolvimento e reatividade cruzada com mutantes SARS-
CoV-2 fornecem uma forte justificativa para sua avaliagdo como um tratamento para a
COVID-19 (04/09/2020). Fonte: Cell
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VACINAS

Estudo descreve uma vacina baseada no virus da influenza para SARS-CoV-2. O virus
ANA(RBD)-Flu, contendo o dominio de ligacdo do receptor spike do SARS-CoV-2 (RBD),
pode ser gerado por genética reversa e cultivado em cultura de células. Uma inoculagdo
intranasal de dose Unica em camundongos com ANA(RBD)-Flu provoca a produc¢ao de
titulos de anticorpos neutralizantes contra SARS-CoV-2 comparaveis aos observados em
humanos apds infec¢do natural (~ 1: 200). Além disso, o proprio ANA(RBD)-Flu ndo causa
doenca aparente em camundongos. A produc¢do de uma vacina semelhante a ANA (RBD)-
Flu em escala, aproveitando as plataformas existentes para a produgdo de vacinas contra a
gripe, pode ser viavel (05/09/2020). Fonte: Viruses.

Artigo discute os desafios para o desenvolvimento de vacinas incluindo a seguranca,
eficacia, os testes em humanos e a capacidade de produ¢ao no desenvolvimento da vacina
COVID-19 (14/09/2020). Fonte: Engineering

Em uma carta aberta aos autores do estudo sobre a vacina russa Sputnik V, que publicaram
os resultados do ensaiol neste més no The Lancet, os pesquisadores destacam valores que
parecem estar duplicados e alertam que o artigo apresenta seus resultados apenas como
boxplots, sem fornecer uma analise detalhada dos dados em que se baseiam. Até agora, foi
assinado por 38 cientistas. O principal autor do artigo russo, Denis Logunov, do Centro
Nacional de Pesquisa de Epidemiologia e Microbiologia de Gamaleya em Moscou, nao
respondeu aos pedidos de comentarios da equipe de noticias da Nature. Ele negou que
houvesse erros na publicagdo e afirmou que os niveis de anticorpos medidos eram
“exatamente como eram apresentados” nas figuras (15/09/2020). Fonte: Nature


https://doi.org/10.1016/j.cell.2020.09.007
https://www.mdpi.com/1999-4915/12/9/987
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2095809920302459?via%3Dihub
https://www.nature.com/articles/d41586-020-02619-4
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CIENCIA

De acordo com o conceito de imunidade de rebanho, é possivel controlar uma epidemia
quando apenas uma propor¢ao da populacdo estiver imune ao agente infeccioso. O artigo
discute questdes chave na atual pandemia de COVID-19, tais como a forma e o0 momento
em que a imunidade coletiva pode ser alcancada e a que custo (09/09/2020). Fonte:
Nature (Comment).

Estudo realizou uma anadlise de bioinformatica, com base nas sequéncias de nucleotideos
disponiveis publicamente do SARS-CoV-2, juntamente com as de outros membros de
coronavirus humanos e ndo humanos em diferentes hospedeiros, para obter um
instantaneo do padrao de uso de c6don de todo o genoma de SARS-CoV-2 e descobriram
que todos os cdédons super-representados terminam com A/U e este coronavirus
emergente tem um viés de uso de codon relativamente baixo, que é moldado tanto pela
pressdo de mutacdo quanto pela selecdo natural. Além disso, ha uma ligeira variagdo no
padrdo de uso do codon entre os isolados SARS-CoV-2 de diferentes localizacoes
geograficas (14/09/2020). Fonte: Virology Journal

O presente estudo visa identificar os genes que envolvidos na COVID-19 grave e fornece
insights para entender este tipo da doenca. Para tanto, foi realizada revisao sistematica dos
genes relacionados a suscetibilidade viral resultantes de estudos genéticos humanos para
entender o papel de interacdes virus hospedeiros e oferecendo informagde sobre a COVID-
19 grave. Foram identificados 40 genes associados a COVID-19 grave. Alguns implicavam
nas vias TLR, outros em vias C-lectina, e outros estavam relacionados a ativacdo
inflamatéria (tempestade citocina). Além dessa andlise os autores fornecem varias
hipéteses para COVID-19 grave e possiveis metas terapéuticas (05/09/2020). Virus

Research

TESTES PARA DIAGNOSTICO

Revisdo dos métodos disponiveis para a detec¢do de infecgdes virais em humanos. Sdo
discutidas as técnicas de diagndstico molecular, técnicas de base imunologica entre outros
tipos de técnicas (04/09/2020). Fonte: International Journal of Microbiology



https://www.nature.com/articles/s41577-020-00451-5
https://virologyj.biomedcentral.com/articles/10.1186/s12985-020-01395-x
file://inpi.gov.br/fileserver/INPI/DIESP/obtec-covid/Artigos/International%20Journal%20of%20Microbiology%20
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OUTRAS TECNOLOGIAS

Pesquisadores desenvolverem um swab nasofaringeo impresso em 3D (3DP) como uma
substituicao do swab FLNP. O desempenho dos swabs 3DP e FLNP foram comparados em
um ensaio clinico de pacientes sintomaticos em trés centros clinicos (n = 291) usando trés
testes SARS-CoV-2: uma versdao modificada do CDC Real-time Reverse Transcriptase (RT) -
Painel de diagnéstico de PCR e dois formatos comerciais automatizados (Roche Cobas e
NeuMoDx). Os resultados nao mostraram diferencas significativas entre os swabs para
ambos os alvos de genes virais (10/09/2020). Fonte: Clinical Infectious Diseases



https://academic.oup.com/cid/advance-article/doi/10.1093/cid/ciaa1366/5903830
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