Andlise da ancestralidade genomica e investigacao de variantes
genéticas em individuos diagnosticados com covid longa em uma
populacao da Amazodnia Brasileira
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Objetivo Geral:



O presente projeto visa investigar os principais sintomas, condicdes socioeconémicas, analisar a
ancestralidade gendmica e buscar variantes que possam estar associadas a COVID longa em

individuos diagnosticados com essa condicdo em uma populagdo da Amazoénia brasileira.

Beneficios:

A COVID-19 é uma doenca recente, que ainda precisa ter muitos dos seus mecanismos elucidados.
A COVID longa se tornou evidente com o decorrer da pandemia, e os dados sobre essa condicao
ainda sdo escassos, sobretudo na regido amazobnica. Com este trabalho buscamos compreender
quais os principais sintomas relacionados a COVID longa e como a genética do individuo se
relaciona neste quadro clinico. Elucidando quais os principais genes relacionados a suscetibilidade
a COVID longa e visando compreender como a ancestralidade genémica e polimorfismos genéticos
podem atuar na suscetibilidade a esta condicdo na populacdo amazénica. E importante enfatizar,
que desde o inicio da pandemia de COVID-19, o estado do Para foi um dos mais afetados pela
doenca no pais. Além das mortes, também tivemos um numero de incidéncia altissimo e até o
momento a regido carece de estudos acerca da COVID longa. Assim, o estudo podera melhorar a
assisténcia de pessoas com COVID longa, auxiliando também em futuros diagndsticos e

tratamentos.

Resultados Esperados:

Avaliacdo do impacto a saude humana decorrente de doencas e agravos

Meio de Divulgacao:

Artigo Cientifico, Relatério, Entrevista

VALOR TOTAL PREVISTO
R$ 392.852,72

Valor Institucional Previsto: R$ 230.702,72

Valor Previsto Outras Fontes: R$ 162.150,00

Formacao de Recursos Humanos para o SUS:
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