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Objetivo Geral:  

 



 

O presente projeto visa investigar os principais sintomas, condições socioeconômicas, analisar a 

ancestralidade genômica e buscar variantes que possam estar associadas à COVID longa em 

indivíduos diagnosticados com essa condição em uma população da Amazônia brasileira. 

 

Benefícios: 

A COVID-19 é uma doença recente, que ainda precisa ter muitos dos seus mecanismos elucidados. 

A COVID longa se tornou evidente com o decorrer da pandemia, e os dados sobre essa condição 

ainda são escassos, sobretudo na região amazônica.  Com este trabalho buscamos compreender 

quais os principais sintomas relacionados à COVID longa e como a genética do indivíduo se 

relaciona neste quadro clínico. Elucidando quais os principais genes relacionados a suscetibilidade 

à COVID longa e visando compreender como a ancestralidade genômica e polimorfismos genéticos 

podem atuar na suscetibilidade à esta condição na população amazônica. É importante enfatizar, 

que desde o início da pandemia de COVID-19, o estado do Pará foi um dos mais afetados pela 

doença no país. Além das mortes, também tivemos um número de incidência altíssimo e até o 

momento a região carece de estudos acerca da COVID longa. Assim, o estudo poderá melhorar a 

assistência de pessoas com COVID longa, auxiliando também em futuros diagnósticos e 

tratamentos. 

 

Resultados Esperados:  

Avaliação do impacto à saúde humana decorrente de doenças e agravos 

 

Meio de Divulgação: 

Artigo Científico, Relatório, Entrevista 
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VALOR TOTAL PREVISTO 
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