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 Expressão gênica

 Reorganização

 Cálculo de Modularidade

 Análise Funcional

 Transcriptograma



Célula 
Normal

Célula 
Cancerosa

Cultiva as células



aplica-se um 
marcador, verde para 
normal e vermelho 
para câncer

Mistura  os dois,
Aplique a mistura 
No microarranjo

Microarranjo





Transcriptoma



 Enumeram-se as proteínas

 Constrói-se a matriz  de interações  Aij de tal 
maneira que

Aij=1 se i e j interagem

Aij=0 se i e j não interagem          







 Associamos uma energia a cada configuração da 
matriz:

 Escolhemos dois rótulos ao acaso, trocamos as 
proteínas de lugar, reobtemos a matriz e sua 
energia.

 Se a nova energia é menor a troca é aceita

 Caso contrário, volta-se à configuração inicial

 Repete-se o procedimento











 Classificação dos genes por ontologias:

 Processos Biológicos

 Funções Moleculares

 Componentes Celulares

 Hierárquico: GO’s Mães, filhas, netas, etc...











Tu et al, science 310 (2005)
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 SGS1/WT

 SGS1+MMS/WT

 WT+MMS/WT

Fry et al,  Mechanisms of ageing and development (2003)




